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ELOSZ0O

Kedves Kolleganok és Kollegak!

Az MTA Allatorvos-tudomanyi Bizottsiga ¢és az Allatorvostudomanyi Egyetem
Allatorvostudomanyi Doktori Iskolaja 2022. januar 17-én és 18-an online tartja a leg(ijabb
kutatéasi eredményeink bemutatasara szolgalé6 Akadémiai Beszamolok iiléssorozatot, amelyre
idén 48. alkalommal keriil sor az Allatorvostudomanyi Egyetemen.

Az el6z6 évek gyakorlatanak megfelelden a beszamolokon PhD-hallgatok és a kiemelkedd
munkat végzé TDK-hallgatok szereplését kiilon is szorgalmazzuk, és reméljik, hogy a
rendezvény jo alkalmat nyujt a kiilonb6z6 tudomanyos-szakmai miithelyeket és korosztalyokat
képviseld, egymas munkdja irant érdekl6d6 szakemberek taldlkozasara.

Az elbadasok Osszefoglaloit — szekcidfiizetekbe csoportositva — elektronikus ton adjuk kozre.

Tekintettel az érvényben 1évo jarvanyligyi korlatozasokra, a lebonyolitads on-line formaban a
zoom program haszndlatdval torténik. A szekcidkhoz a programban szerepld idépontban a
https://us02web.zoom.us/j/85430206032?pwd=dHJHZ1d6a3J55DI2aDNhcGIKMWdOUTO9 linken
keresztiil lehet csatlakozni. Az eldadasok iddtartama legfeljebb 10 perc, tovabbi 2 percet
szamoltunk a kérdésekre. Kérjiik, hogy a megadott idétartamot senki ne 1épje tul. Az el6z6 évek
gyakorlatanak megfeleléen, nem az eldadasok szdmara, hanem azok szakmai-tudomanyos
értékére helyezziik a sulyt.

A szekciok titkarait arra is kérjiik, hogy a szekcioiilésrdl februar végéig készitsenek és
juttassanak el az Allatorvos-tudomanyi Bizottsag titkarahoz (fodor.laszlo@univet.hu) egy-egy
rovid, kozérthetd formaban megirt, a szekcio elnokokkel egyeztetett tajékoztatot (a Magyar
Allatorvosok Lapjaban valo kozlés céljabol), amely tartalmazza az el6adasok legfontosabb
megallapitasait.

Kérjiik az intézetek vezetdit, hogy az elektronikus uton megkiildott anyagot tovabbitsak
munkatarsaik és érdeklddd nyugdijasaik szamara is. Kérjlk, tovabba, hogy tegyék lehetévé

munkatarsaik online részvételét az iiléseken.

Elére is koszonjlik a szekcid elnokok, a titkarok, a bizottsagi tagok és valamennyi el6ado
munkajat.

Kivanunk mindenkinek eredményes eldadast.

Solti Laszlo Sétonyi Péter Bartha Tibor Fodor Laszlo
MTA ATB elnoke  Rektor,TDK elnok AODI elnoke MTA ATB titkara


https://us02web.zoom.us/j/85430206032?pwd=dHJHZ1d6a3J5SDl2aDNhcG9KMWdOUT09
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HAGYOMANYOS ES KISCSOPORTOS BORJUNEVELO EGYSEGEK KLIMATIKUS
JELLEMZOINEK LEIRO ELEMZESE EGY HOLSTEIN-FRIZ ALLOMANYBAN

Safar Janos'”, Hejel Péter!, Bognar Barbara!, Kiss Laszl6%, Konyves Laszlo!

A szarvasmarhak légzdszervi betegségkomplexe (BRDC) 0Osszetett oki megbetegedés,
melynek kialakulasaban menedzsment eredetli tényezok és klimatikus faktorok is szereppel
birnak. Az allattarté épiiletek aeroszoljait takarmany, alom, allatokrdl szarmazo (pl. hamsejtek,
sz0r, vizelet, bélsar) szerves anyagok, mikroorganizmusok és toxinok alkotjak. Koziiliik foként
a PM10 és PM2,5 szallopor részecskék birnak jelentdséggel, mivel ingerlik a kotéhartyat €s a
légutakat, mi tobb a PM2,5 partikulak a tiidéparenchymaban felhalmozddva sulyos 1égzdszervi
¢s szisztémas megbetegedésekhez vezethetnek. A magas homérséklet, alacsony paratartalom, a
légmozgas (kiilondsen a huzat), valamint az allatok fokozott aktivitasa is eldsegiti az alom
kiszaradésat, porrd alakulasat és a részecskék levegdbe jutdsit. Az istallogazok koziil az
ammonia birhat a legnagyobb jelentdséggel, mivel kozvetleniil karositja a légzéhamot,
csokkenti a csillos hamsejtek szamat, ezéltal a mukocilidris dramlast, teret engedve a patogén
és opportunista mikrobdknak. Tobbféle szallopor-koncentracid mintazat is azonosithaté a
borjuistallokban, s6t, ultrahanggal detektalhato szoveti elvaltozasokhoz kapcsolodd PM és NHs
koncentraciokat is meghataroztak.

Hipotézisiink szerint a kornyezet folyamatos ellendrzésével a megbetegedések szempontjabol
kockazatos mikroklima-valtozadsok és az allattartd épiiletek gyenge pontjai kdnnyebben
azonosithatok, mérséklésiikre intézkedések foganatosithatok, igy az esetleges (elsésorban
légzbszervi) megbetegedések el6fordulasa, karokozasa enyhithetd.

A vizsgélataink soran (2019 szept. — 2019 nov.) egy hazai tejhasznu allomanyban kiscsoportos
borjihazak (Ul és U2) és egy hagyomanyos borjuneveld istalldo (U3) mikroklimatikus
jellemzdit (hémérséklet, relativ paratartalom, szélsebesség, szallopor, karos gazok)
monitoroztuk folyamatos mérésre €s valds idejii online adatrogzitésre képes miiszerekkel,
valamint pontmérésre alkalmas kézi mérdeszkozokkel.

Hasonl6 hdmérséklet, paratartalom és 1égmozgas (gyakran huzatos kornyezet) jellemezte az U1
¢és U2 helyszineket, mig az U3 helyszin mintdzata eltért az elébbiektdl. A PM2,5 és PM10
koncentraciok havi atlaga egyes esetekben meghaladta a WHO altal human viszonylatban
ajanlott éves hatarértékeket. A napi atlagértékek kozott foképp a PM2,5 frakcional
tapasztaltunk a javasoltnal magasabb koncentraciot, viszont az egyoras atlagok kozott igen
magas napi csucsértékek is el6fordultak mindkét frakcional. Az U3 istalloban az egyes gazok
havi atlagos koncentracioja jelentésen alacsonyabb volt a hatarértékeknél, bar az NH3 esetén
eléfordultak a BRDC szempontjabdl kockéazatos egyoras atlagok. Hasonldo a CO2z-nal is
elé6fordult, ami a 1égmozgast is figyelembe véve az istallo atszellézetlenségére utal.

Vizsgaltuk a borjunevelésben hazankban is hasznalatos tartasi rendszerek mikroklimatikus
viszonyait. A tovabbiakban elemezziik a BRDC szempontjabdl kockazatos paraméterek
diurnalis mintdzatat, ¢s induktiv statisztikai modszerekkel feltarjuk az egyes paraméterek
kozotti 0sszefiiggéseket, valamint a tartasi helyek esetleges kiilonbozdségeit.

Koszonetnyilvanitas: A kutatas finanszirozasa az EFOP-3.6.2-16-20017-00012 projekt révén
valosult meg.



L ATE, Sziilészeti Tanszék és Haszonallat-gyogyaszati Klinika Allattenyésztés
*e-mail: bordas.lilla@univet.hu

LEHETOSEGEK A  PREANTRALIS TUSZOK  TENYESZTESEBEN  ES
FAGYASZTASABAN

Bordas Lilla'", Torok Déral, Miiller Linda!, Cseh Sandor!, Somoskéi Bence!

Az emlésok petefészke nagy szamban tartalmaz preantralis follikulsokat, melyeknek
tobblépcsds érési folyamaton kell atesnilik a tliszéfejlodés soran ahhoz, hogy fertilizaciora
alkalmas petesejtek jojjenek 1étre. Ezeknek a képleteknek az in vitro tenyésztésével és a
petesejtre tehetiink szert. Ezek a petesejtek in vitro termékenyithetk és a kifejlodott embriok
beiiltethetOk vagy akar fagyasztva tarolhatok. Ezzel lehetdség nyilik a nagy genetikai értékii
vagy veszélyeztetett allatok reprodukcids é€letkoranak kiterjesztésére, e mellett a human
medicinaban is szerepet kaphat a kemoterapias kezelések el6tti fertilitds megdrzésben. Jelen
vizsgalatunk célja olyan in vitro tenyésztési rendszer kidolgozasa, mely alkalmazhato ragcsalo
¢s kutya preantralis follikulusok tenyésztésére. Tovabbi kisérleteink soran azt vizsgaltuk, hogy

crer

valamint noveli-e a hiitve tarolt follikulusok felolvasztas utani talélését.

A preantralis tiisz6ket BDF1 8-12 hetes egerekbdl izolaltuk, mechanikus szeparalassal. A kutya
follikulusokat ivartalanitasi programbol szarmazo petefészkekbdl kollagenazos oldast kovetden
szintén mechanikusan nyertiik ki. A morfoldgiai biralatot kovetden a tiiszOket specidlis
méiumban tenyésztettik (Advanced-MEM + 5% FBS + 100 mIU/ml eCG), 20 pl-es
cseppekben, olajjal fedve, inkubatorban (36.5 °C, 6.5% CO2). A tapfolyadék felét minden
masodik nap frissre cseréltiik. A tiiszOk novekedését a 3., 5., 7., 11. napon dokumentaltuk. A
kinyert follikulusok egy részét embriokra kifejlesztett OPS protokoll szerint fagyasztottuk és
taroltuk. Felolvasztast kovetden a sejtek életképességét az anyagcsere folyamatokon alapuld
¢l6 / elhalt, valamint immunfluorescens festéssel ellendriztiik.

Sikeresen kialakitottunk egy jol mitkddd protokollt az egér follikulusok tenyésztésére, mellyel
érett petesejteket hoztunk létre. Az egérre kidolgozott tenyésztd rendszerrel, a kutya
follikulusoknadl szintén novekedést értiink el. Eredményeink alapjan elmondhat6, hogy az
embridkra kifejlesztett OPS vitrifikdcio hatékonyan alkalmazhaté a preantralis tiiszok
fagyasztasara és tarolasara is, hasznalata magas talélési aranyt biztosit, azonban a megbizhat6
mindségbiralathoz a felolvasztott tiiszOk in vitro tenyésztése sziikséges.

A 134887 szdmu projekt az Innovacids €és Technoldgiai Minisztérium Nemzeti Kutatasi
Fejlesztési és Innovaciés Alapbol nyujtott tamogatasaval, a FK 20 palydzati program
finanszirozasaban valosult meg. A TKP2020-NKA-01 szamu projekt a Nemzeti Kutatasi
Fejlesztési €s Innovacios Alapbdl biztositott tiamogatdssal, a Témateriileti Kivalosagi Program
2020 (2020-4.1.1-TKP2020) palyazati program finanszirozasaban valosult meg.


mailto:bordas.lilla@univet.hu

ATE, Allattenyésztési, Takarmanyozastani Allattenyésztés
és Laborallat-tudoményi Intézet*
“fodorbalint1997 @gmail.com

AUTOMATIKUS ATHALADASI MERLEG FEJLESZTESE ES ALKALMAZASA
EXTENZIV SZARVASMARHA-ALLOMANYBAN

Fodor Balint*", Beck Attila!, Fiirlinger Dora', Mar6ti-Agots Akos?

Az ¢élésuly az extenziv szarvasmarha-allomanyoknal, szinte az egyetlen hagyomanyos
paraméter, amivel az allatok teljesitményét egyszertien, barmikor vizsgalhatjuk. A legtijabb
mérlegeken az allatoknak nem kell megéllnia, elég atsétalniuk a mérdfeliileten és egy
algoritmus a felterhelési gorbe alapjan szdmolja ki az éldsulyt.

Célom az elektromos mérlegek kozé tartozo automatikus (walk-over-weighing) “athaladési”
mérleg mérési pontossaganak meghatarozasa volt az extenziv magyar szilirke szarvasmarha-
alloméanyban. Valamint az, hogy a mérési idoket 6sszehasonlitsam a mechanikus, hagyomanyos
digitélis és az automatikus athaladasi mérleg esetében az allatokat érd stresszhatds mértékének
vizsgalata céljabol.

Az apaji és hortobagyi sajat-teljesitmény vizsgalo telepen Osszegytilt bikakat mérlegeltiik az
altalunk hasznalt automatikus mérleggel, melyet az Emalog Kft. készitett. A kontroll
mérlegeléseket Apajon egy Test EziWeigh 7i tipusu mérlegmiiszerrel szerelt digitalis mérlegen,

mértik.

Apajon 51 meért allatbol 13-nak (25,5 %) tudtuk sikeresen meghatdrozni a sulyat. Az
automatikus ¢€s a kontrollmérleg altal mért értékek kozott az atlagos eltérés 21 kg volt. Ezek az
adatok a mérlegiink kedvezdtlen elhelyezésének tudhatdak be. Az egy allatra juté mérési és az
oltofolyoson valo athajtasi idé az athaladasi mérlegen 28 mp, a kontroll-mérlegen 48 mp volt.
Hortobagyon 105 allatbol 64 sikeres mérést (61 %) végeztiink. A két mérési modszer altal
kapott ¢élosulyok kozott az atlagos eltérés 1,8 kg-volt. Az egy allatra jutdé mérési €s az athajtasi
id6 az athaladasi mérlegen 66 mp, a kontroll-mérlegen 76 mp volt.

A kutatas lezarasakor arra kovetkeztetésre jutottam, hogy automatikus athaladasi mérleg
megfeleld pontossagli az extenziv szarvasmarha allomanyokban. A mérési sikeresség
szempontjabol kulcsfontossagi a mérleg megfeleld helyen torténd elhelyezése.
Az automatikus mérleg esetében az allatokat érd stressz-hatas mérsékeltebb, az allatokat kisebb
torésével jar a folyamat.

Ez tUton szeretnék koszonetet mondani témavezetémnek, Dr. Mardti-Agots Akosnak.
A kutatas az EFOP-3.6.3.-Vekop-16-2017-00005 és a VEKOP-2.3.2-16-2016-00012 palyazat
keretében valosulhatott meg.



ATE, Allattenyésztési, Takarmanyozastani Allattenyésztés
és Laborallat-tudoményi Intézet*
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A TORZSKONYVI ADATOKBOL BECSULT ES A GENETIKAI
SZARMAZASELLENORZESI VIZSGALATOK EREDMENYEIBOL SZAMITOTT
BELTENYESZTESI MEROSZAMOK A KUVASZ FAJTABAN

Kiss Daniellal, Mar6ti-Agots Akos'”

Oshonos kutyafajtank, a kuvasz a magyar pasztorkutyak legdsibb tipusahoz tartozik.
Legkorabbi irdasos emlitése a XV. szdzadbol maradt rank. Napjainkban a fajtatiszta
kutyatenyésztés komoly allatjolléti ¢és allategészségligyi problémakkal szembesiil a
beltenyésztés miatt ndvekedd homozigozitds okozta genetikai betegségek miatt. A 150 éves
fajtatiszta kutyatenyésztés ugy tiinik, hogy most ért el ahhoz a ponthoz, amikor a folyamatosan
fogyatkozo genetikai diverzitds mar nem képes ellenstilyozni a beltenyésztés karos hatésait.

Ez standard add orszagként az dshonos kutyafajtdink esetében fokozottan a hazai fajtaklubok
feleldssége. Ezt felismerve a Magyar Kuvasz Fajtagondozd Egyesiilet és az Allattenyésztési és
Genetikai tanszék egyiittmiikodésével a MEOESz és Hungarikum palydzat segitségével
létrehoztak a fedeztetés online, azaz FEDO.HU rendszert. Ezzel a szabadon hozzaférheto,
torzskonyvi adatokra alapozott internetes rendszerrel a tenyésztok kiszamolhatjak a tervezett
parositasokbdl sziiletendd kolykok BTE értékeit, amit a teljes €16 allomany aktualis atlagos
BTE értékével egyiitt mutat meg a FEDO.

A FEDO rendszer szamitotta, az allomanyra vonatkozé pontos BTE értékek felvetették azt a
kérdést, hogy a NEBIH szarmazasellenérzési laborjaban az Gshonos fajtaknak végzett
szarmazdsellen6rzési STR  vizsgalatok eredménye hogyan viszonyul a szamitott
eredményekhez.

Dolgozatomban a térzskonyvi adatok alapjan szamitott €s a molekularis genetikai mikroszatelit
genotipizalasi  vizsgéalatokkal megfigyelt beltenyésztésre vonatkozd6 mérdszdmokat
hasonlitottam 6ssze.

A FEDO rendszer BTE szamitasi algoritmusa a 7. generacidig veszi tekintetbe a rokonsagi
kapcsolatokat, tekintettel a szdmitasi id8 optimalizalasara. Osszesen 7713 kuvasz térzskonyvi
adatat dolgoztuk fel az elsd bejegyzés 1987-bdl talalhatd. 517 alapitoegyedet, talaltunk, ennek
ismeretével lehetséges az egyes vonalak Osszehasonlitdsa, mellyel a genetikai diverzitas, illetve
a homozigozitas jelenléte is detektalhato.

A molekularis vizsgalatokhoz 768 egyed STR vizsgalati eredményeit hasznaltuk. A genetikai
soksintiséget az STR vizsgalatok eredményeibdl a PIC in STR vizsgalatok alapjan a Ho, He és
a Fis értékeket hataroztuk meg.

Eredményeink alapjan a laborvizsgalatok eredményibdl, hasonldéan a térzskonyvi adatokbol
szamitott mérészamok alacsony beltenyésztettségre utalnak.

Oshonos fajtank genetikai soksziniiségét meg kell Srizniink, azaz a fedeztetéseket nem csak a
rovidtavon remélt kiillemi tulajdonsagok alapjan, de kutydink jovdébeni egészségére is
tekintettel kell tervezniink! Erre ugy tlinik a FEDO.HU els6 hasznalati statisztikai alapjan, hogy
a kuvasz tenyésztOk nyitottak!


https://www.magyarkuvasz.hu/

ATE, Allattenyésztési, Takarmanyozastani, és Laborallat-tudomanyi Intézet* Genetika
Orszagos Magyar Vadaszkamara, Févarosi és Pest megyei Teriileti Szervezete
andrisszives@gmail.com

IGAZSAGUGYI CELU MOLEKULARIS GENETIKAI VIZSGALATOK A KUTYAK ES
FARKASOK ELKULONITESERE POLIMORF MARKEREK ALAPJAN

Szives Andras'”, Zorkoczy Orsolyal, Lehotzky Pal?, Gaspardy Andras!, Zenke Petrat

Tobb évtizednyi tavollét utan a sziirke farkas (Canis lupus L., 1758) a 21. szazad elején
rekolonizalni kezdte egykori teriileteit az Aggteleki €s a Biikki Nemzeti Parkban. Eurépéban az
erds emberi jelenlét miatt a farkasok kénytelenek nagy teriileteken osztozni az emberekkel, ami
konfliktusokhoz vezet. Farkas oldalrdl ez a haziallat allomanyok megtizedelésében, emberi
oldalrol pedig a farkasok elleni illegalis vadaszatban és a termékeikkel vald kereskedelemben
mutatkozik meg. Az ilyen és ehhez hasonlo (bilin)cselekményeknél vizsgalt kérdés, hogy az
elkovetd/aldozat farkas vagy kutya, esetleg hibrid. Erre a kérdésre évtizedek oOta szdmos
genetikai kutatas probal valaszt adni.

Jelen kutatasunkban azt vizsgaljuk, hogy igazsagiigyi alkalmazas szempontjabol mely genetikai
modszerek a legalkalmasabbak farkasok, kutyadk, illetve hibridjeik egymastol valo
elkiilonitésére megbizhatdo modon.

A vizsgalatokhoz 0Osszesen 35 darab farkastol, kutya-farkas hibridtél, illetve csehszlovak
farkaskutyatol szarmazo (szor, bor, tirtilék, nyal, tisztitott DNS) mintat gyijtottiink/kaptunk. Az
Osszehasonlito kutya adatbazis kialakitasdhoz magyarorszagi kutyaktol szarmazo tisztitott DNS
mintdkat hasznaltunk. Vizsgéalatainkhoz a DNS kivonas utdn egyarant alkalmaztunk
uniparentélis (mitokondrialis kontroll régid, Y-kromoszémas mikroszatellita ill. SRY) és
biparentalis (autoszémas mikroszatellita) markercket, melyeket PCR technikaval
sokszorositottunk. A kontroll régi6 szekvencia analizissel kapott pontmutaciés mintdzata
alapjan meghataroztuk a kérdéses kutya és farkas egyedek haplotipusat, majd a PopART
programmal analizaltuk az eredményeket. A multiplex formaban, fluoreszcensen jelolt
primerekkel sokszorositott mikroszatellita markereket kapillaris elektroforézissel detektaltuk.
A kimutatott allélekbdl felallitott genetikai profilokat a Structure 2.3.4 programmal bayesi
csoportositassal analizaltuk.

A vizsgalt farkas és kutyamintakbol sikeriilt a mitokondrialis kontroll régié alapjan a
haplotipust meghatarozni, és nem talaltunk azonos pontmutacios mintazatot kutyak és farkasok
kozott. A kimutatott mikroszatellita alléleloszlasok alapjan szintén kiilonbség mutatkozott a
farkas- és kutyaallomanyok kozott.

Osszességében eddigi eredményeink is aldtimasztjak annak lehetdségét, hogy nagyszamu
genetikai marker parhuzamos vizsgalatdval — melyek megfelelnek az igazsagligyi célu
alkalmazas kritériumrendszerének —, kell¢ statisztikai valoszinliséggel aldtdmaszthatd egy
kérdéses eredetli minta alfaj szintli besorolasa.

K6szonjiik a mintékat biztosité intézményeknek (Budakeszi Vadaspark, Miskolci Allatkert és
Kulturpark, Magyar Természettudoméanyi Mtzeum, Bécsi Allatorvostudoményi Egyetem) és
dolgozoinak Onzetlen segitségnyujtasukat, illetve a kutyamintak szekvenéldsanak
finanszirozéasat, amely ,,Az Europai Unid tdmogatiasaval, az Eurdpai Regionalis Fejlesztési
Alap (ERFA) tarsfinanszirozasaval valdsult meg (a tamogatési szerz6dés szama: VEKOP-
2.3.2.-16-2016-00012, cime: A Karpat-medencei Oshonos haszonallatfajok, -fajtdk és -
Okotipusok XXI. szdzadi génbanki stratégidjanak tudomanyos megalapozasa és fejlesztése)”.
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FORENZIKUS CELU GENETIKAI MARKERKESZLET FEJLESZTESE A
MAGYARORSZAGI DAMSZARVASOKRA

Zorkoczy Orsolya Krisztina*, Lehotzky Pal, Zenke Petra

Az eurdpai damszarvas (Dama dama) eredetével és betelepiilésének idépontjaval tobb évtizede
foglalkoznak kutatasok. A legtobben egyetértenek abban, hogy az észak- és kozép-eurdpai
teriiletekre a jégkorszak utani természetes visszatelepiilés nem tortént meg, és ezen populaciok
megjelenése emberi beavatkozasnak koszonhetd. Eldszor a 17-dik szazadban tettek emlitést
nagyobb szdmu damszarvasrol Magyarorszagon Gyulaj kornyékén. A térség a vadaszok altal
mai napig kedvelt, a C.1.C (International Council For Game & Wildlife Conservation) ranglista
elsd 50 trofedjabol 60% innen kertilt ki.

Az ilyen értékes trofeaval rendelkezd vadallatok vaddszata soran tobbszor fordulnak eld
visszaélések. Ilyen esetek példaul, mikor a birdlatra keriild tetemek vagy troéfedk nem a
megjeldlt iddpontban vagy helyen keriilnek teritékre, nem egyezik meg az ivar a megnevezett
egyedével, vagy egy illegdlisan elejtett allat maradvanyainak azonositdsa sziikséges. Ezek
utolagos ellendrzése és a bemutatott, krotalidval ellatott, zsigerelt tetemekhez, vagy feltételezett
orvvadaszhoz kapcsolasa hagyomanyos modszerekkel — a hatdsagi vizsgalodas soran is — csak
vitathatd modon ¢és megkérddjelezhetd eredménnyel torténik. Ezek mellett az éallomany
beltenyésztési fokarol — amire a kis alapitd populacio és a diverzifikacidhoz viszonylag kevés
eltelt id6 miatt komoly esély lehet — és ezaltal példaul fertdzd betegségeknek vagy a kéros
mutaciok felszaporodasanak vald kitettségérdl is fontos lenne informacidval rendelkezni
kezelési, esetleg betelepitési tervek kidolgozdséhoz az allomanyjavitas céljabol. Ezekben az
esetekben segithetnek a genetikai vizsgalatok. Célunk egy erre alkalmas, igazsagiligyi
felhasznalas igényeinek is megfelelden validalt markerszett fejlesztése.

Ehhez eldszor 1j, tetramer szerkezetli mikroszatellitakat valasztottunk ki az irodalomban az
adott vagy rokonfajra Iétezd markerek alapjan, majd sziikség esetén sajat primereket terveztiink,
illetve modositottuk (roviditettiik) a kimutatandd szakasz hosszat. Eddig 18 korabbi
irodalombol vett és 13 sajat tervezésti mikroszatellita marker tesztelését végeztiik el. Itt elsé
korben azt néztiik, hogy az adott primer parral keletkezik-e termék. Ezt kovetden ennek a
terméknek a specifikussagat vizsgaltuk. Ahol kiilonféle hémérsékleti beallitasokkal sem tudtuk
anagyszamu melléktermék képzddését kikeriilni, vagy ahol a keletkezett termék a szekvenalast
kovetden nem mutatott a mikroszatellitdkra jellemzd i1smétlddé mintazatot, ott az adott markert
kivontuk a tovabbi vizsgalatokbol. Azokbol a mikroszatellitakbol, amik megfelelonek
bizonyultak, multiplexeket allitottunk Ossze a polimorfizmus felmérésére. A féként harom
populécidobdl szdrmazd mintdkon (n=45) valo tesztelést kovetden négy mikroszatellita marker
bizonyult eddig polimorfnak, ami tovabbi markerek keresését és tesztelését indokolja.
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