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ELOSZO
Kedves Kollegandk és Kollegak ! Budapest, 2012. januér
Az MTA Allatorvos-tudoményi Bizottsaga és a SzIE Allatorvos-tudomanyi Doktori Iskoldja 2012.

janudr 16-19. kozott tartja a legdjabb kutatdsi eredményeink bemutatdsidra szolgdld, immar 38.
sakadémiai beszamolo” iiléssorozatot.

Az el6z6 évek gyakorlatdnak megfelelden a beszdmolokon PhD hallgaték szereplését kiilon is
elvéarjuk, s reméljiik, hogy ez is egy j6 alkalma lesz a kiilonb6z6 tudomanyos-szakmai miihelyeket és
korosztalyokat képviseld, egymas munkdja irdnt érdeklddd kollegandk/kollegdk taldlkozdsanak.

Az egyes szekciok iiléseinek helyét és idejét a mellékelt beosztasban tiintettiik fel.

Az elbadasok és azt kovetd megvitatds idétartama legfeljebb: 10 + 5 perc.

Kérjiik, hogy a megadott maximadlis idétartamot senki ne 1épje til! El6z8 évek gyakorlatdnak
megfelelden, aki azonos témdn beliil jelentett be 2 vagy tobb eldadast, a 10 + 5 percnél tobbre az se
szamitson! Ne az el6addsok szamara, hanem azok szakma-tudomanyos értékére helyezziik a sulyt!

Az eldadasok Osszefoglaldit — szekcidfiizetekbe csoportositva — elektronikus tton adjuk kozre.

A beszamol6 fiizetek anyaga az MTA AoKi honlapjan (www.vmri.hu/ MTA — Allatorvos-tudomanyi
Bizottsdg) megtaldlhaté. Kérjiik, hogy az Osszefoglalék anyagdt minden esetben - megvitatdsra
alkalmas forméban — el8adni sziveskedjenek.

Ami a vitat illeti, a résztvevoket, kiilondsen pedig a bizottsagi tagokat és az iiléselndkoket kérjiik arra,
hogy kérdéseikkel, hozzaflizott megjegyzéseikkel, javaslataikkal, sziveskedjenek az eldadottak
részletesebb megismerését, értékelését és a beszdmold csoportok tovdbbi munkdjat segiteni. Sokan
ugy véljiikk, hogy a tudoményos eldrehaladés és a fiatalok tudomédnyos férumokhoz valé szoktatdsa
szempontjdbdl a vita (mégpedig a megfeleld kritikai elemeket sem nélkiilo6zd vita) épp olyan fontos,
mint maga az el6adés.

Ezért a hasznos és eldrevive vitdhoz sziikséges ,mithely 1égkor” kialakitdsat és fenntartdsat
valamennyi résztvevotdl, de kiilondsen a bizottsdgi tagoktdl és az elndkoktdl ez tton is tisztelettel és
nyomatékosan kérjiik.

Az egyes szekciok titkdrait arra is kérjiik, hogy a szekcidiilésrdl februdr végéig készitsenek és
juttassanak el az Allatorvos-tudomanyi Bizottsdg elnokéhez (bnagy@vmri.hu) egy-egy rovid,
kozértheté formaban megirt, a szekcié elnokkel (elnokokkel) egyeztetett tajékoztatt (Magy.Ao.
Lapja-ban val6 kozlés céljabol), mely sziikség esetén tartalmazza nem csak az el6adasok, hanem a vita
legfontosabb megdllapitésait is.

Kérjiik az intézetek vezetdit, hogy az elektronikus dton megkiildott anyagbdl tovabbitsanak, ill. kelld
példanyszdmban mésoltassanak munkatarsaik és érdekl6dé nyugdijasaik szdmadra is. Kérjiik, tovabba,
hogy munkatérsaikat segitsék és hivjdk az tiléseken val6 aktiv és sikeres részvételre.

Eldre is koszonjiik a szekcid elndkok, a titkdrok, a bizottsigi tagok és valamennyi eléadé munkajat, s
kiilon is kdszonjiik Dr. Tuboly Tamdasnak az 4llatorvos-tudomdnyi bizottsag titkardnak az 6sszefoglalé
fiizetek eldallitasaban nyujtott nélkiilozhetetlen segitségét.

Az MTA Allatorvos-tudoményi Bizottsdga és a SzIE Allatorvos-tudomanyi Doktori Iskol4ja nevében,
Sikeres, Boldog Uj esztend6t kivanva,

Dr. Nagy Béla, Dr. Rusvai Mikl6s, egyetemi tanar
elndk elndk
MTA Ao-tud. Bizottsdga SzIE Ao-tud Dokt. Isk. Tandcsa
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LESOHARCSA (SILURUS GLANIS) CIRCOVIRUS KIMUTATASA ES GENETIKAI
JELLEMZESE

Lorincz Mértal, Dan Adaimz, Woynéarovichné Ling Mériaz, Csaba Gybrgyz, Toéth Adémz,
Székely Csaba’, Csdgola Attila', Tuboly Tamés'

Bevezetés: A circovirusok szimplaszald, korkoros, 1,7-2,3 kilobdzis DNS genommal
rendelkezd burok nélkiili, kisméretii (17-22 nm) virusok. A vildgszerte elterjedt virusokat
elsOsorban szdmos madarfajbdl és sertésekbdl mutattdk ki, valamint metagenomikai
vizsgalatokkal csimpanzokban, emberi székletben, kiilonféle husokban, hiskészitményekben,
vizekben, denevérekben ¢és szitakotokben is leirtak a Circoviridae csaladba sorolt,
valamelyest eltéré cyclovirusokat. Az elsé halakbdl (mérna) kimutatott circovirus alapjan
feltételezhetd volt, hogy a Circovirus genusba sorolhaté virusok mads halfajokban is jelen
lehetnek.

El6zmények és Modszerek: 2011-ben az {véasi idoszakban a balatoni harcsdk pusztuldsa
szokatlan méretet oltott, de az elhullott allatokbdl az elvégzett diagnosztikai vizsgalatokkal
nem lehetett egyértelmli okot taldlni a jelenségre. A kodrszovettani vizsgdlatok alapjan
felmeriilt a toxikézis gyanuja. Hat harcsabdl szdrmazé mintdt vizsgéltunk circovirusok
jelenlétére polimeraz lancreakcioval. A hat vizsgélt egyedbdl haromban igazoltuk a circovirus
jelenlétét, ami az elsO szekvencia adatok alapjan egy eddig ismeretlen virusnak bizonyult. A
kapott szekvencidra tervezett specifikus primerekkel két virus esetében (CfCV-HS5 és -H6) a
teljes genomokat amplifikéltuk, majd szekvendltuk €s az adatokat elemeztiik.

Eredmények: A virusgenom mérete mindkét CfCV esetében 1966 bazis, a circovirusokra
jellemzd genom organizicidval, azaz 2 ellentétes irdnyultsdgd nyilt olvasdsi kerettel
rendelkeznek (ORF), amelyek a Capsid és a Replikacids fehérjéket kodoljdk. A két ORF 5’
intergenikus részen azonositottuk a ,,stem loop” szerkezetet, amely tipikusan a Circovirus
genus-ra jellemzdé. A nukleinsav szekvencia alapjan elvégzett filogenetikai elemzés is azt
mutatta, hogy a virus kozel 4ll ennek a nemzetségnek a tagjaithoz. A Capsid fehérje analizis
alapjan a CfCV egyiitt a marna circovirusokkal és egy emberben kimutatott (NG13) virussal
0ndll6 csoportot képez a Circovirus és a Cyclovirus genusok kozott.

Kovetkeztetések: Egy eddig ismeretlen circovirust mutattunk ki, amelynek kortani szerepe
jelenleg nem ismert. A circovirusokra dltaldban jellemzd az er6s immunszuppressziv hatds,
ami alapjin feltételezhetod, hogy ha Onélléan esetleg nem is, de tdrsfertdzések hattereként a
virus szerepet jatszhat kéros folyamatokban.

Koszonetnyilvanitds: A vizsgalatokat a Bolyai Jdnos Kutatdsi Osztondij tdmogatdsdval
végeztik.
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VESZETTSEG ESETEK MAGYARORSZAGON AZ ELMULT EVTIZEDBEN ES A
KIMUTATOTT VIRUSOK GENETIKAI JELLEMZESE
Juhasz Tamésl, Szeredi Leventez, Malik Péter! és Hornyék Akos'

Hat évtized utan eldszor fordult eld hazédnkban, hogy sem haziallatokban sem rékdban nem
diagnosztizalt intézeti hdlézatunk veszettség pozitiv esetet, jelezve ezzel azt a hatalmas
allategészségiigyi sikert, melyet dllatorvosok generdcidi vivtak ki dldozatos munkdjukkal a
veszettség elleni harcban. Az elmilt 10 évben 6800 roka és 900 mds fajtdju allat keriilt évente
veszettség korjelzésre a hazai dllategészségiigyi intézeti hdldzat keretei kozott. Ez a hatalmas
mintaszam alkalmas volt arra, hogy a rokdk oralis immunizaldsa és a veszettség pozitiv esetek
szdma kozotti szoros korrelaciét megalapozottnak tekinthessiik. 2004-re befejezddott az
orszag egész teriiletén a rékapopulicio legaldbb kétszeri csalétekkel torténd immunizalasa,
melynek eredményeként 2005-re a kordbbi évekhez képest majd 1/20-dra csokkent a pozitiv
rokdk és 1/7-re a pozitiv hazidllatok ardnya. Az 6t kiillonbozé modszerrel vizsgélt emberi
érintkezéses eseteknél (IF, szOvettan, immun hisztokémia, PCR és azt kovetd szekvendlas,
valamint allatoltds) a taldlati ardny ezreléknyire kozeliti meg a 100%-ot, még akkor is, ha nem
az l-es genotipusi lyssavirussal keriiliink szembe (sylvaticus forma), hanem denevér
veszettséggel, amelyre az utébbi években tobbszor is volt példa. Az 1999-ben IF és
virusizoldldas mdédszerekkel kimutatott elsd hazai denevér veszettség esetet csak 2009-ben
kovette a masodik, majd 2010-ben a harmadik pozitiv allat. Idén mér két izben keriilt
diagnosztizdlasra intézetiinkben denevér veszettség, ami jelzi egyrészt modszereink
érzékenységét, masrészrél ennek a korformanak a fokozdédd jelentOségét hazdnkban. A
mintaszdm emelkedésével ardnyban nétt a denevér veszettség esetek szdma: Atlagosan
minden vizsgdlatra keriild 10. idegrendszeri tiinetet mutaté denevér pozitiv volt! Hazankban
eddig csak a Kései denevérekben (Eptesicus serotinus) taldltunk fert6zott allatokat.

A filogenetikai vizsgdlatok a nukleokapszid génre kidolgozott PCR vizsgélat sordn
felerdsitett, 640 bazispar hosszisagd amplikon nukleotid sorrendjére épiiltek. A torzsfa
rekonstrukcié sordn a terresztridlis €s denevér veszettség virusai jol elkiiloniiltek egymastol,
de mindkét viruscsoportndl a foldrajzi csoportosulds kifejezettnek mutatkozott. A hazai
denevér veszettség virusai mind az EBLV-1a filogenetikai dgon taldlhatok és legkozelebbi
genetikai rokonsagot a 2001-es szlovak virussal mutatjdk, valamivel nagyobb, de még mindig
szoros a genetikai tdvolsag a lengyel és német denevér veszettség virusokkal, melyeket a 70-
es és 80-as években izoldltak. A rékakbol kimutatott virusok a torzsfa rekonstrukcié szerint
oroszorszagi és délszlav virusokkal csoportosulnak, jelezve azt, hogy Magyarorszigra az
utobbi idében részben kelet feldl, a Nagy Kelet-eurdpai Siksagrol szarmazo, részben a volt
Jugoszldvia teriiletérél hazankba atvandorlé rokakkal keriil behurcoldsra a sylvaticus
veszettség virusa. Mivel a jugoszlav utédallamok 2010-t6] immunizaljak rékadllomanyukat és
jobbdra a mentes orszagok feldl inditottdk a vakcindzast, ennek az eseménysorozatnak tudhaté
be orszdgunkban idén nem fordult el a veszettség virusdnak 1-es genotipusa.

A denevérek a 7 kiilonbozd genotipusu veszettség virusbol 6-nak eredeti gazdadllatai, de
valamennyi genotipusnak hordozéi és terjesztdi is. Az egyediili repiilé emlds a denevér,
melynek temérdek faja az Osszes eddig feljegyzett mintegy 4800 emlds faj 1/5-ét teszi ki,
rendkiviil strti populdcidkban él €s mindkét tényezd: Fajgazdagsdg és populécié slriiség
kedvez a kiilonb6zd kérokozok fajon beliili elszaporoddsanak, terjedésének és a bioldgiai
sokféleségiik kialakuldsdnak. Ez a magyardzata annak, hogy szdmos virusnak gazdadllata a
denevér, mint a SARS-, HKU- (humén 1égzdszervi corona virusok), Ebola-, Hendra- és
Nipah-, St Luis encephalitis- valamint Adeno- és Parvovirusok



MgSzH ADI' Virolgia
SzIE Allatorvos-tudomdanyi Kar, Jarvanytani és Mikrobiol6giai Tanszék”

A LO FERTOZO KE}/ESVERUSEGE AKTUALIS HELYZETE A SZEROLOGIAI ES
VIROLOGIAI VIZSGALATOK EREDMENYEI ALAPJAN

Stollar Katalinl, Malik Péterl, Dénes Bélal, Hornyak Akosl, Bakonyi Tamés’

A lovak fertdzd kevésvériisége (equine infectious anaemia, EIA), az Eurdpai Unié mds
orszdgaihoz hasonléan, Magyarorszdgon is el6fordulé fert6z0 betegség. Az 50-es éveket
kovetéen 2010-t61 ismét megéllapitottuk a betegség sporadikus jelenlétét a hazai
l6allomanyokban. A 113/2008. (VIII. 30.) FVM rendelet az allatbetegségek bejelentésének
rendjérél, illetve a 41/1997. (V. 28.) FM rendelet az Allategészségiigyi Szabélyzat kiaddsardl
szabdlyozza a betegséggel kapcsolatos allategészségiigyi feladatokat. Ennek értelmében a
betegség bejelentési kotelezettség ald tartozik és a fertdzott allatok felderitése céljabol a
sportlovakat évente, minden mds lovat hairomévente rendszeres szeroldgiai vizsgdlat ala kell
vetni. A betegségtdl valé6 mentesség fenntartdsa céljabol a jogszabdly elrendeli a fertdzott
allatok leolését €s az egyiitt tartott allatok tovabbi szeroldgiai vizsgalatat.

A MezOgazdasdgi Szakigazgatdsi Hivatal Allategészségiigyi Diagnosztikai IgazgatGsdg
laboratériuméaba vizsgdlatra érkezd vérmintdk szama évente 15-20.000 kozott valtozik. A
szerologiai vizsgdlatokat a nemzetkozi eldirdsoknak megfeleléen (OIE) agargél
immundiffaziés modszerrel (AGID) végezziikk. A 2010. évben 8, mig 2011-ben 13
szeropozitiv eset fordult el6 az orszag kiillonbozé megyéiben. A monitoring vizsgalatok soran
talalt fertdzott dllatokbodl és a kornyezetiikben tartott tobbi 16bol 21 nap elteltével ismét
szeroldgiai vizsgdlatot végziink, mellyel egy iddében, alvaddsban gatolt vérmintdbdl
megkiséreljiik a virus kimutatdsat is. Ez a vizsgdlat a valtoz6 virusmennyiség okozta
diagnosztikai nehézségek ellenére lehetdséget teremt a korai fert6zottség megallapitasara.

A kétszer szeropozitivnak bizonyult €s ledlt allatok szervmintdibdl viruskimutatdst végziink.
A virustorzsek szekvencidjanak meghatdrozdsa kiegésziti a jarvanyligyi nyomozds
eredményét, igy segitséget jelenthet a fertézés szdrmazdsdnak megallapitisdban. A
betegségtdl valé mentesség 1jboli elérésében fontos szerepe van a lovak egyedi jelolésének és
nyilvantartdsdnak, az import éllatok karanténozdsanak €s ezen idOszak alatti szerologiai
vizsgdlatdnak. A kotelezd szeroldgiai monitoring vizsgdlatok elvégzése, valamint az
allattartok felvildgositasa lehetdséget teremt a tiinetmentesen virushordozo és virusiiritd lovak
felderitésére, illetve a betegség behurcoldsanak megakadalyozdsara.
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SzIE, AOTK, Jarvéanytani és Mikrobiolgiai Tanszék' Virolégia
MgSzH, Allategészségiigyi Diagnosztikai Igazgat6sag”
Orszagos Epidemiol6giai Kozpont

A NYQGAT-NfLUSI VIRUS HAZAI ELOFORDULASARA IRANYULO SZEROLOGIAI
FELMERO VIZSGALATOK

Barna M(’)nikal, Erdélyi Kérolyz, Ferenczi Eméke3, Bakonyi Tamas'

Hazadnkban a nyugat-nilusi virus 2004 o6ta okoz tiinetekben is megnyilvanul6
megbetegedéseket madarak, lovak, valamint emberek korében. A jarvanytani folyamatok
nyomon kovetésével és az egyes években kimutatott virusok genetikai Osszehasonlitd
vizsgélataival megallapitottuk, hogy a virus kettes genetikai vonaldba tartozé torzs okoz
diagnosztizalt megbetegedéseket 2004 6ta. A 2010. évi hazai, és gorogorszagi, valamint a
2011. évi olaszorszagi regisztralt emberi nyugat-nilusi 14z megbetegedések hétterében is ez a
koérokozé allt. Mivel évrol-évre okoz megbetegedéseket a virus és megfigyelhetd az intenziv
foldrajzi terjedése is, ez madar fenntarté gazda jelentdségét valdsziniisiti. A kérokoz6 hazai
elterjedésének pontosabb megdllapitdsa céljabol szeroldgiai vizsgdlatokat hajtottunk végre
vadon €16 madarak, lovak, szarvasmarhdk, tovabb4 emberek savdinak vizsgalatdval.

A nyugat-nilusi virus szeroldgiai diagnosztikdjara szamos moddszer 4all rendelkezésre,
amelyeknél a kiilonféle flavivirus fajok kozott tobb esetben is szeroldgiai keresztreakciokat
lehet megfigyelni. A virus diagnosztizdldsa szempontjabol a leginkabb specifikusnak tartott
modszer a plakk-redukcids virusneutralizacids proba. A kérokozd bioldgiai veszélyessége
(hdrmas szintli bioldgiai biztonsdgi fokozati), valamint a munka- és iddigénye miatt csak
bizonyos biztonsdgi laboratériumokban €s csak alacsonyabb szdmu mintdk esetén
kivitelezhetoek a vizsgdlatok. A hazai humédn diagnosztikdban indirekt immunfluoreszcens
eljarast, valamint hemagglutinicié gétlasi probat alkalmaznak. Az dallategészségiigyi
diagnosztikai felmérd vizsgdlatok céljara a kereskedelmi forgalomban hozzaférhetd
kompetitiv ELISA moddszert hasznaltunk, amely gazdafajtdl fiiggetleniil képes kimutatni az
ellenanyagok jelenlétét.

2009 és 2011 kozott dsszesen 340 savomintat vizsgaltunk meg, melyek koziil 89 bizonyult
pozitivnak a nyugat-nilusi virus burokfehérjéje ellen termelddott ellenanyagokra. A 89
mintdbol 40 16 (Equus caballus / 113 minta), 5 szarvasmarha (Bos taurus / 90 minta), 23
galamb (Columba livia / 61 minta), 12 tizok (Otis tarda / 20 minta), 2 héja (Accipiter gentilis
/7 minta), 1 parlagi sas (Aquila heliaca / 1 minta), 3 fehér gélya (Ciconia ciconia / 8 minta),
1 barna rétihéja (Circus aeruginosus / 1 minta), 1 karvaly (Accipiter nisus / 1 minta), 1 barna
kanya (Milvus migrans / 2 minta) savomintdja mutatott pozitiv eredményt.

A galambokban megfigyelhetd nagyaranyu szeropozitivitds a korokozo terjesztésében vald
potencidlis szerepiiket tdmasztja ald. A lovak korében ELISA-val végzett felmérd vizsgalatok
kozel 40%-os pozitivitdst mutattak, ezért a viszonylag gyakori tiinetmentes fertdzések
indokoltta tehetik, hogy a lovakat az immunizalds el6tt szerologiai vizsgalatoknak vessiik ala
az esetleges tiinetmentes fertdzésbol szdrmazd védettség megéllapitasa céljabol. Az emberi,
kecske, valamint 16 eredetli savok Osszehasonlité szeroldgiai vizsgélatainak eredményei arra
utalnak, hogy keresztreakciok figyelhetok meg a kullancsencephalitis virus ellen termelddott
ellenanyagokkal, ezért az ELISA felméré vizsgdlatok eredményeinek megerdsitéséhez
sziikséges specifikusabb szeroldgiai vizsgélat (pl. plakk-redukcids virusneutralizacids préba)
elvégzése is.

A kutatast az OTKA K 67900 palyézat, valamint az EDENext és Vectorie EU FP7 projektek
tamogattak.
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SZIE AOTK, Biomatematikai és Szamitastechnikai Tanszék' Virolégia
ELTE Kérnyezettudomanyi Doktori Iskola®

SZIE AOTK, Jarvanytani és Mikrobiolégiai Tanszék’

MGSZH Allategészségiigyi Diagnosztikai Igazgat6sag®

Magyar Madértani és Természetvédelmi Egyesiilet, Kék vércse védelmi kutatécsoport’
Kords-Maros Nemzeti Park Igazgaltéség6

NYUGAT-NILUSI LAZ KEK VERCSEKBEN: FIOKAKORI SZEROPREVALENCIA ES
VEKTOROKBAN MERT VfRUS PREVALENCIA BECSLESEK EGY POTENCIALIS
HAZAI KOROKOZO-REZERVOAR RENDSZERBEN

Fehérvari Péter' , Soltész Zoltdn?, Bakonyi Tamés’, Barna Moénika®, Szentpali-Gavallér
Katalin4, Solt Szabolcss, Palatitz Péters, Lazar Bencel, Kotymén Lészlé6, Harnos Andreal,
Erdélyi Kéroly"

A kék vércse (Falco vespertinus) egy emblematikus kistestli s6lyomfaj, mely hazankban fokozottan
védett és nemzetkozi szinten is kiemelt természetvédelmi statuszba sorolddik. Kordbban mér e vonuld
faj Kdrpat-medencei populédci6jabdl is kimutattuk a zoonotikus jelentdséggel is biré Nyugat-nilusi
virus (West Nile virus, a tovdbbiakban WNV) jelenlétét. A virus elsddleges gazddi a madarak,
amelyek mind a virus fenntarté gazdai, mind pedig — vonul6 fajok estén — aktiv terjesztdi is lehetnek.
A WNV {6 vektorai a Culex nembe sorolt szinyog fajok. Vizsgdlatunk elsddleges célja hogy
kvantifikdljuk a kék vércsék szeroldgiai 4thangoléddsat és a madarak kornyezetében taldlhatd
vektorok, a sziinyog fajok WNV fert6zottségét. Ezen paraméterek segitenek megbecsiilni a virus
hatdsat a gazdafaj populdciédinamikéajara, tovabba alapot képezhetnek késébbi kompartment modell
rendszerek feldllitdsdhoz és nem utolsésorban becsiilhetd ismeretiikkben a humén fert6z8dés veszélye
is. A Kardoskiit kozelében taldlhaté Vdsdrhelyi-pusztdn mesterséges koldnidkban koltd kozel 120
kékvércse-parbdl valasztottunk ki 42 fészekaljat rétegzett random mintavétellel. A fészkekben
ndvekedo fiokakbol (134 egyed) 1ml vért vettiink, és a savomintdk WNV ellenanyag szintjét a gyartéi
utmutatasok alapjan kompetitiv ELISA-val (ID Screen® West Nile Competition ELISA kit, ID VET,
Montpellier, France) hatidroztuk meg. Az alvadékban maradt vérsavoban DNS/RNS szimultdn
kivonast kovetden (Roche High Pure Viral Nucleic Acid kit) a virus kozvetlen jelenlétének
kimutatasat RT-PCR-rel végeztiik. Ugyanezen fészkekben egy specidlis rovarfogd csapddval tojdsos,
kisfidkas, illetve nagyfidkds korban mintdztuk a potencidlis vektor fajokat. A befogott szinyogokat a
meghatdrozast kovetden, fészekaljanként 20-as poolokba (32 minta) és egyedi mintdkba (146 minta)
csoportositottuk, hogy mind kvantitativ mind kvalitativ WNV kimutatdsra is lehetdségiink legyen. A
szinyog mintdkban a WNV jelenlétének kimutatdsit a fentebb leirtak alapjan végezetiik.
Eredményeink szerint a kékvércse-fiokdk 25%-a (95%-os KI: 18%-33%) szeropozitiv. A folytonos
skdlan mért ELISA OD értékek szignifikdnsan pozitiv 0sszefiiggést mutatnak a fiokdk napokban mért
kordval. Osszesen 4592 sziinyog egyedet (Cx. pipiens, Cx. modestus, Cq. richiardi) sikeriilt fogni a
mintdzott fészkekben. Szignifikdnsan tobb potencidlis WNV vektor volt a nagyobb fészekaljakban. A
vért szivott egyedek ardnya kisfiokds korban volt a legmagasabb. Osszesen 3 fészekaljbdl szarmazo, 7
C. pipiens szinyog mintdjabdl sikeriilt a WNV jelenlétét kimutatni (6 egyedi és 1 pool).
Eredményeink ravildgitanak arra, hogy a WNV cirkuldci6 fenndllhat a kék vércse — Culex
rendszerben, bdr a magas szeropozitivitds prevalencia, illetve a tény, hogy iddsebb fidkdban
alacsonyabb ellenanyag titer taldlhatd, arra enged kovetkeztetni hogy a kék vércse fidkak esetében
elsOsorban a passziv, tigynevezett maternalis immunitds lehet jelentds. Feltételezhetd, hogy a gyors
felezési idével rendelkezd materndlis immunglobulinok is sikeresen csokkenthetik a kék vércse fiokdk
klinikai WNV megbetegedésének esélyét a korai fidkakorra jellemzd legmagasabb vektor kontakt rata
idején.

A vizsgalat az NKB (15950), az OTKA K67900 és az EDENext EU FP7 pélyazatok tdimogatdsaval
valésult meg.
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MgSzH, ADI, Budapest' Virolgia
SZIE, AOTK, Jarvanytani és Mikrobioldgiai Tanszék, Budalpest2

NYUGAT-NILUSI VIRUS TELJES HOSSZUSAGU FERTOZO KLONJANAK
ELOALLITASA, PATOGENITAS MARKEREK VIZSGALATANAK CELJABOL

Szentpali-Gavallér Katalin', Balint Addam', Dencsé Laszl6', Dan Adam', Erdélyi Karoly',
Bakonyi Tamas®

A Nyugat-nilusi virus (WNV) egyes torzsei jelentds eltéréseket mutatnak a neuroinvazivités
vonatkozasaban. A kutatds célja a WNV hazankban felbukkant, kettes genetikai vonaldhoz
tartoz6 virustorzsébol teljes hosszisagu fert6z0 klon elddllitdsa. Ezzel lehet0ség nyilik
kiilonbozd, a virus patogenitasit esetlegesen befolydsold genetikai markerek vizsgalatdra, a
virus DNS célzott mutagenezisével.

A teljes hosszusagu fert6z6 klon eldallitasa két kiillonb6z6 mddszerrel, parhuzamosan tortént.
Els6 1épésként a VERO (zoldmajom vese) sejtvonalon elszaporitott virus tisztitott RNS-ébol
egyszadli komplementer DNS késziilt, genomspecifikus primerek segitségével. A
genomspecifikus primerek tervezése a kiindulési virus szekvencia analizise alapjan tortént.

Az els6 mddszer alapja a virus teljes genomjat lefedd, egymast atfedd polimeraz lancreakcidok
termékeibdl felépiild fizios PCR-ek sorozata volt. Az igy kapott teljes hosszisagu, duplaszald
komplementer DNS, kiegészitve a humdan cytomegalovirus (CMV), illetve a T7 bakteriofdg
promoterrel, keriilt transzfekcio utjan VERO sejtekbe.

A mésodik mdédszer 1ényege a virus teljes genomjét tartalmaz6 komplementer DNS pBelobac
11 (Invitrogen) alacsony koépiaszamu plazmidba valé beépitése. Az atfedd PCR termékek,
illetve a plazmid restrikciés enzimekkel valé emésztése utin a virus teljes genomjanak
megfeleld6 komplementer DNS hiarom darabban, ligdlassal keriilt a plazmidba. A kiindulési
plazmid tartalmazta a CMV promotert, illetve a hepatitis delta virus (HDV) ribozym-ot és a
megfeleld transzkripcids termindtor (bovine growth hormone, BGH) szekvenciat. Végiil a
virus teljes genomjat tartalmazé plazmid E. coli DH10B kompetens sejtekben lett
felszaporitva. A transzkripci6 in vivo (a CMV promoter altal, a cirkuldris vagy a linearizalt
plazmid VERO sejtekbe tortént transzfekcidja utdn), illetve in vitro médszerrel (mESSAGE
mACHINE kit, Ambion) is torténhet. Az utobbi mddszer az esetlegesen fellépd splicing
mechanizmusok elkeriilése miatt sziikséges.

Irodalmi adatok alapjan a virusgenom NS3 fehérjét kodolé régidjdban a 249. aminosav
kodonjaban bekovetkezd mutdcidk szerepet jatszhatnak a virus patogenitisidban. Az eddigi
vizsgédlataink a magyarorszagi 2010-es Nyugat-nilusi virus izoldtumok ezen markerének
vizsgalatdra 0sszpontosultak. A teljes hosszusagu fert6zo klon segitségével a jovOben kisérleti
uton szeretnénk megerdsiteni vagy cifolni az emlitett patogenitdsért felelos marker szerepét.

A kutatds a Vectorie EU FP7 projekt timogatasaval tortént.
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MgSzH ADI' Virolgia
CEVA-PHYLAXIA ZRT?
MTA Allatorvos-tudoményi Kutatéintézete®

ADENOVIRUS OKOZTA ZUZOGYOMOR FEKELY ES BELSO VERZES
TOJOTYUKOKBAN

Ivanics Eva', Palya Vilmosz, Dan Adéml, Harrach Balézs3, Thuma Akosl, Glavits Rébert!

Csirkékben az aviadenovirusok szerepe a sejtzarvanyos hepatitis, a hydropericardium
szindréma, 1égzdszervi megbetegedés, hasnydlmirigy gyulladds és a fekélyes zizdégyomor-
gyulladds eseteiben ismert. Az atadenovirus nemzetséghez tartoz6 EDS (egg drop syndrome)
virus tojdshozam csokkenést, a siadenovirus THEV (turkey haemorrhagic enteritis virus)
splenomegaliat képes eldidézni tytikokban.

2010-ben az orszdg kiilonbozd részein elhelyezett két (A és B) tojétytk allomanyban (24
hetes illetve 25 hetes életkorud, 11500 illetve 2500 1étszamu) figyeltiink meg belsd vérzéssel és
elhulldssal jaré fekélyes zizégyomor-gyulladast.

A naponkénti veszteség mintegy 10-14 napon &4t 1-2-r6l 8-12-re emelkedett. A hirtelen
elhulldasokat szembetiing klinikai tiinetek nem el6zték meg, minddssze anaemia és esetenként
a bélsar barnas-fekete elszinez0dése volt megfigyelhetd.

Az elhullott tyikokban anaemia, a begyben és a gyomor-béltraktusban pedig véres
béltartalom mutatkozott.

A zuzdégyomor nydlkahdrtydjdban 0,5-4 mm-es kimarddadsokat, fekélyeket lehetett észlelni,
amelyek szovettani vizsgdlata sordn kezdetben a mirigyhdmsejtek degenerdlodasa és
hypersecretio jelei latszottak. A vdladék kilépése felett a keratinoid réteg felemelkedett,
szétesett. A mirigyhdmsejtek magjdban helyenként basophil zarvanyok fordultak eld.
ElOrehaladottabb stddiumban a nyélkahartydban vérzés, lymphocytds, histiocytds és
heterophil granulocytds besziirddés, necrosis és kifekélyesedés, majd a fekélyek alapjaban
fibroticus demarkdlddas latszott.

Az elvéltozasokbdl csirke mdjsejt vonalon tobb virustorzset izoldltunk, amelyek PCR
vizsgalattal és DNS szekvendlassal 1-es tipusu tyik-adenovirusnak bizonyultak.

A korkép felndtt tojétyukokban valo eléfordulasardl a szakirodalomban nem talaltunk adatot.
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MgSzH ADI' Virolgia
CEVA-PHYLAXIA ZRT?

OMEGA-VET-LAB KFT’

MTA Allatorvos-tudoményi Kutatéintézete*

ADENOVIRUS OKOZTA BRONCHOPNEUMONIA PULYKAKBAN

Glavits Rébertl, Palya Vilmosz, Ivanics Eval, Szalay Dénes3, Nemes Csabal, Gyuris Eval,
Dén Adédm', Balint Addm', Harrach Baldzs®

Adenovirusok tiinetmentes fertdzottségként gyakran mutathatok ki a kiilonbozd gerinces
fajokban, azonban az altaluk okozott 1€gzdszervi megbetegedés emlds- és madarfajokban csak
ritkdn fordul eld. A fiirj bronchitis korképbdl izoldltak az elsd aviadenovirust 1950-ben, amely
megbetegedést idézett eld. Kislibdk tracheo-bronchitisébdl EDS virust izoldltunk, amellyel a
korkép kisérletesen reprodukdlhatd volt. Hat-tiz hetes életkoru, tracheitisben beteg
pulykapipékbdl amerikai szerzok aviadenovirust mutattak ki, azonban 7 napos pulykdk
orriiregbe fert6zésével nem sikeriilt klinikai tiineteket eldidézniiik.

Hazankban 2003 6ta nyolc 6-10 hetes életkori novendék pulyka dllomanyban figyeltiink meg
adenovirus fert6zésre jellemzd bronchopneumoniit, amelybdl 4 aviadenovirus torzset
izoldltunk. E virusok kiilonboztek minden kordbban leirt adenovirustél, egymdssal azonban
azonosnak tlinnek, €s kozeli rokonai a tydk-adenovirusoknak. Kiilonboznek a nemrég
szekvendlt pulyka adenovirus 1-t6l is, akdr egy uj virusfaj képviseldi is lehetnek.

A megbetegedések rendszerint az uténevelési periddus kezdetén 6-7 hetes életkorban
jelentkeztek és az elhullasok 3-4 héten 4t folytatédtak. A mortalitds elérte a 4-5,5%-ot.

Klinikailag tiisszogés, nehezitett 1€gzés domindlt. Kérbonctani és kdrszovettani vizsgalattal
decilidcidval, hamproliferaciéval, metaplasidval €és basophil és/vagy acidophil
sejtmagzarvanyokkal jaré savoés-fibrines gége- €s légcsOgyulladds, valamint a tiidében
bronchitis és oedemaval kisért interstitidlis, késobb hurutos tiidégyulladds mutatkozott,
amelyhez fibrines 1égzsak- és szivburokgyulladas tarsult.

Bakteriol6giai vizsgalattal elsddleges korokozéonak tekinthetd baktériumok (Bordetelldk,
Ornithobaktériumok stb), vagy Mycoplasmak nem voltak kimutathatok. Viroldgiai és
szeroldgiai (savOpdr) vizsgélattal a baromfipestis, a madédrinfluenza, valamint a TRT virusok
oktani szerepe egy eset kivételével kizarhaté volt. Utdbbiban alacsony patogenitdsi HON2
madarinfluenza virust is izol4ltunk

Az izolalt adenovirussal fertozési kisérleteket terveziink.
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EGY TERMESZETES KULLANCSENCEPHALITIS-GOC KETEVES VIZSGALATA

Zo1di Viktor', Papp Tibor?, Rigé Krisztina®, Addmszki Szabolcs®, Egyed Lészl6>

Bevezetés: A kullancsencephalitis (KE) Kozép-Eurépdban a leggyakoribb, virus éltal
eldidézett, kullancs 4ltal terjesztett zoonotikus betegség. FO vektora hazankban az Ixodes
ricinus. A fert6z6dés jellemzden a kullancs vérszivdsa kozben, valamint alimentéris tdton,
nyers, forralatlan tej fogyasztisdval kovetkezik be.

Cél: Egy 2007-ben, kecsketej kozvetitésével kialakult KE-jarvany gécaként azonositott teriilet
(Lakhegy, Zala megye) vizsgdlata, az ott eléfordulé kullancsok és kisemlOsok rendszeres
gyljtésével. A kullancsok feldolgozdsa KE-virus izoldlds céljabol, illetve a kisemldsok
szeroldgiai vizsgalata KE-virus ellenanyagra.

Moédszer: A gyljtoteriileten — ahol kozvetleniil a KE-virus fert6zodés eldtt a kecskék
bizonyitottan, rendszeresen legeltek — eldzetes szeroldgiai vizsgdlatok alapjén dsszesen 49 db,
10 méter x 10 méteres kvadratot jeloltiink ki, amelyek egy 7x7-es matrixban helyezkednek el
egyméshoz képest. A kullancsok begylijtéséhez a dragging-mddszert alkalmaztuk. A
kullancsokat kvadratonként Eppendorf-csObe helyeztiik és a feldolgozasig hiitétaskdban, majd
hiitészekrényben taroltuk. A kullancsokat a faj €s stddium meghatdrozasa utdn dorzsmozsérral
homogenizaltuk és a meghatarozott poolméret szerint 5 napos laboregerek agyaba oltottuk. A
kiseml6sok befogésat a fogés-jelolés-visszafogds (CMR) mdédszer szerint végeztiik, élvefogd
ladacsapddkkal. A ragcsalok fajat, nemét, testsilyat feljegyeztiikk, majd az elsé labujjperc
vagasaval valé megjeldlésiiket kovetden a belsd szemzugbdl vért vettiink, tovabbi célzott
szeroldgiai vizsgdlatokra, majd az dllatokat a csapddzdsi pontban visszaengedtiikk. A
gyljtéseket havonta ismételtiik, 2010-ben aprilis és oktéber, 2011-ben 4prilis és november
kozott. A legkozelebbi meteorologiai mérddllomas iddjaras-jelentési adatait folyamatosan
gyujtottiik.

Eredmény: A teriileten 3 kullancsfaj, az I ricinus, a Dermacentor reticulatus és a
Haemaphysalis concinna, valamint 3 ragcsélofaj, az Apodamus flavicollis, az A. agrarius €s a
Myodes glareolus egyedeit gyujtottik. Meghatdroztuk a kullancsok és kisemldsok
szezonalitdsit, valamint a mintdzott teriileten beliili eloforduldsi gyakorisagukat. Az egyik
kvadratban 2011. augusztusban gyljtott, nagyszamu I. ricinus larvak egyik pooljat KE-virusra
pozitivnak talaltuk. A pozitivitast ugyanebben a kvadratban 2011. novemberben is igazoltuk.
A kisemldsok KE-szeropozitivitasi vizsgélata folyamatban van.

Kovetkeztetés: A KE-g6éc rendkiviil kicsi (80-100 m? méretil), és az ottani kullancsoknak is
csak kis része fertdzott virussal. A larvdk viruspozitivitdsa a transzovaridlis fertdzési ut
mukodését bizonyitja. A kullancs-, illetve ragcsdlépopuléciok szezonalitdsi gorbéje hasonld
mintdzatot mutat, azonban a kullancsoké iddben el6zi a kisemldsok populdcidvaltozasat.
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BAKTERIUMOS FERTOZESSEL SZOVODOTT, UJ TiPUSU PARAMYXOVIRUS
OKOZTA PNEUMONIA JAVAI BOASIKLOBAN

Papp Tiborl, Farkas Szilvial, Gal J4nos?

A hiillokbdl eddig leirt paramyxovirusokat (reptilian paramyxovirus, rPMV) a
Paramyxovirinae alcsaldd djonnan létesitett Ferlavirus nemzetségébe soroljuk. Ezek
elsdsorban kigyokban eléforduld, megbetegedést €s elhulldst eldidézd koérokozok, melyek a
vilag tobb tdjan felbukkantak, mind magangyiijteményekben, mind allatkertekben. Az rPMV
fertozés kigyokban éltaldban 1égzdszervi tiinetekkel jar, de el6fordulhatnak idegrendszeri
elvaltozasok vagy tiinetmentes hordozas is.

A SZIE-AOTK, KIAT, Egzotikus Allat és Vadegészségiigyi Osztalydn 2009. augusztusiban
koérbonctani-diagnosztikai vizsgélatra keriilt egy fiatal javai boasiklo (Homelopsis buccata). A
kigy6 az elhulldsat megel6z6 par napban képtelen volt a vizbe lemeriilni, csak a felszinen
lebegett €s a taplalékot visszautasitotta.

A tetem boncoldsakor a tiidézsdkban nagy mennyiségii, krémszer, sziirkésfehér tartalom volt
megfigyelhetd, a tiidézsdk eliilsé részén kifejezett bovériiséggel. A korszovettani vizsgélat
sordn a tiido légjarataiban nagy szamban tlntek fel heterophil granulocytdk, a kitdgult
vérerekben nagy szdmban voltak jelen a leukocytdk, melyek helyenként Gssze is csapodtak.
Néhol a 1égjaratokban baktériumfelhdket 1s megfigyelhettiink. A  tiidozsakbdl
szintenyészetben Aeromonas hydrophila baktériumokat tudtunk kitenyészteni.

A tiidészovetbdl végzett viroldgiai vizsgdlat sordn vipera sziv sejttenyészeten nem sikeriilt
virust izoldlni, ugyanakkor a tiidészévetbdl nyert RNS kivonatbdl kimutathaté volt rtPMV
jelenléte specifikus RT-PCR-ek alkalmazasaval. A virus 3 génjébdl (U, HN, L) nyert
szekvencidk elemzése alapjan bebizonyosodott, hogy ez egy Uj tipusba tartozé virus, amely
filogenetikailag egy recens németorszagi gabonasiklé izolatummal rokonithaté. E két virus 4j
csoportot latszik alkotni Ferlavirus nemzetségen belil a mar meglévd kettd mellett,
amelyekbe a korédbbi évtizedekben USA-bdl és Németorszagbdl szarmazd tobb tucat kigyo-
és gyik-rPMV eddig mind besorolhaté volt.

Esetiinkben Aeromonas hydrophila-val szovodott  heveny  hurutos-gennyes  jellegi
tidogyulladast és kovetkezményes fulladédst allapitottunk meg egy brakkvizi, hatsé
méregfogas sikloban. Az 4ltalunk taldlt paramyxovirus egy kordbban ismeretlen csoport
tagjanak bizonyult.
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UJONNAN KIMUTATOTT CSIRKE ES PULYKA PARVOVIRUSOK KOROKTANI
SZEREPENEK VIZSGALATA

GalJ énosl, Benyeda Zséfial, Palade Elena Alinal, Nemes Csabaz, Rusvai Miklésl, Mandoki
Mira'

Emelkedett elhulldst mutaté és foként enterdlis tiinetekben (enteric disease, ED)
megbetegedett brojlercsirke és -pulyka allomanyokat vizsgéltunk. A hulldk a satnyasag és
torpenovés szindroma (Runting-Stunting Syndrome, RSS, illetve ,,poult enteritis complex”)
jellegzetes elvéltozdsait mutattdk és az ebben a szindromdban szenvedd baromfifajok
bélcsatorndjabol szdmos virust, igy kiillonbozd astro-, corona-, rota-, és reovirusokat
mutattunk ki. Munkacsoportunk ezutdn igazolta tobb mads virus mellett a parvovirusok
jelenlétét is.

A brojlercsirkék satnyasdg és torpendvés szindromaja, valamint a pulykdk enteralis korképe
tovabbra is jelentds gazdasigi kart okoz a baromfitenyésztoknek a novekedésben vald
visszamaradds, az édllomany szétndvése és genetikailag elérhetd fejlodési erély elmaraddsa
miatt. A betegség hatterében feltételezett virusok pathogenitdsa dnmagdaban nem szamottevo,
€s jelenlegi feltételezések szerint dltaldban csak hajlamosité tényezOk és koinfekcidok mellett
alakitjak ki a megbetegedést.

Vizsgélatainkkal sikeriilt igazolni 28 csirke, valamint 51 pulykadllomanyban a virusos
vékonybélgyulladds jelenlétét, tovdbbd a limfoid képletek sorvaddsat. A parvovirus
eléforduldsa és filogenetikai rokonsdgi viszonyainak vizsgdlata mellett, a virusantigén
lokalizacigjat mutattuk ki indirekt immunhisztokémia (IH) felhaszndldsdval. A virus mind
csirkében, mind pulykdban egyéb szervek érintettsége mellett elsésorban a bélhamsejtekben,
tovabba a Fabricius tomlOben, a mdjban és a hasnydlmirigyben is szaporodott hasonléan mas
fajok ismert parvovirusaihoz.

A csirke parvovirus (Chicken parvovirus, ChPV) és a pulyka parvovirus (Turkey parvovirus,
TuPV) mellett munkank sordn lefrtunk egy uj parvovirus alcsoportot, amelyet TuPV-like
ChPV-nak javasoltunk jelolni. Kidolgoztunk tovdbba a 3 felsorolt madar parvovirus torzs
gyors, egyszeri €s megbizhaté elkiilonitésére egy Avall enzim alapd RFLP mdédszert.

Bar a parvovirusok konkrét vagy kizarélagos oktani szerepét még nem sikeriilt igazolni a fenti
korképek hatterében, az ED tiineteit mutaté &dllomédnyokban nagyobb szamban lehetett

kimutatni a parvovirusok jelenlétét.

Koszonetnyilvanitas: Vizsgalataink anyagi hatterét az NKB 15958 pdlyézat biztositotta.
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UJ PARVOVIRUSOK KIMUTATASA HULLOKBEN

Pénzes Judit, Benk6 Maria

A parvovirusok (Parvoviridae) kisméretii, envelop nélkiili, ikozaéderes szimmetridji, szimpla
szali DNS virusok. Eddig ismert gazdaspektrumuk gerinceseket és izeltldbtakat foglal
magdba. A gerincesek parvovirusait a Parvovirinae alcsalidba soroljak. Az emldsok és
madarak mellett kordbban hiillok parvovirusait is kimutattdk. Elektronmikroszképos
vizsgalatok alapjan tobb kigyofajban és szakdllas agdmaban (Pogona vitticeps) is irtak le
fertdzottséget. Molekuldris mddszerekkel azonban mindossze két kigyofaj parvovirusait
vizsgaltdk. Ezek egyikét a kigy6-adenovirus 1 mellett izoldltdk, és ennek teljes genom
szekvencidja is ismert. A madsik kigy6-parvovirust, amelybdl csak rovid szekvencia éall
rendelkezésre, Hagen iiregi viperdjanak egy példanyabol PCR-rel mutattdk ki szintén
adenovirus-fertdzottség mellett. Filogenetikai vizsgélatok eredménye alapjan mindkét virus a
Dependovirus nemzetségbe sorolhat6. Halak és kétéltliek parvovirusaira vonatkozén egyeldre
nincs semmiféle adat.

A Parvovirinae alcsalad Dependovirus nemzetségének neve arra utal, hogy az idesorolt
virusok replikaciéjahoz helper virus jelenléte is sziikséges. Az eddig ismert esetek
tobbségében adenovirus toltdtte be ezt a szerepet, igy a genusban szdmos, Un. adeno-
asszocialt virus (AAV) taldlhat6. Kivételt képez a Derzsy-betegség virusa €s néhany, ahhoz
hasonl¢ torzs, melyek libdaban €és pézsmakacsdban 06nall6 replikdcidra képesek. A filogenetikai
eredmények és az autondm replikacié alapjan a nemzetséget Diapsida eredetlinek vélik.

A fenti hipotézis vizsgdlata céljabol szlirdvizsgalatot végeztiink a hiillékben és kétéltliekben
esetleg el6forduld parvovirusok felmérésére.

Kordbban adenovirus-fertozottségre vizsgalt, 60 kétéltli és 161 hiilld mintdjanak PCR-es
szlirését végeztiik el sajat tervezésii, a parvovirusok f6 kapszidfehérjéjét kodold, tin. VP génre
irdnyul6 primerekkel. A kétéltliekbdl szarmazé mintdk kozott nem volt pozitiv. A hiillok
mintdi koziil 6 esetben is kaptunk pozitiv eredményt. Ezek négy szakdllas agdmébol (Pogona
vitticeps), egy rovidfarkd torpekaméleonbodl (Rampholeon brevicaudatus) és egy asogyik
fajbol (Trogonophis wiegmanni) szarmaztak. A PCR termékek szekvencidja a négy szakallas
agamdban azonos volt, mig a kaméleonbdl és az 4s6gyikbdl kimutatott parvovirusok ettdl
eltéro, uj szekvencidval rendelkeztek. A parvovirusra pozitivnak talalt mintdk koziil kettoben
(az egyik szakdllas agdmdaban, valamint az dségyikban) sem adenovirust, sem herpeszvirust
nem lehetett kimutatni. A kapott szekvencidkkal torzsfarekonstrukciét végeztiink.

Mind gyikokban, mind 4sogyikokban most els6 izben mutattunk ki parvovirusos
fertozottséget molekuldris médszerekkel. Aségyikokban (Amphisbaenia) eddig semmilyen
virusos fertozottség eléforduldsat nem irtak le. A torzsfa-rekonstrukcié alapjan mindharom,
djonnan kimutatott virus a Dependovirus nemzetség tagjanak mutatkozott. Eredményeink
szerint hiillokben is el6fordulhatnak autoném replikdciéra képes dependovirusok.
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UJ TiPUSU SERTES PARVOVIRUS FERTOZESEK KIMUTATASA

Csagola Attilal, L('SrinczMértal, Cadar Déniel’ , Tombacz Katal, Biksi Imrez, Tuboly Tamas'

Bevezetés: Az éltaldnosan ismert €s elterjedt sertés parvovirus 1 (PPV1) mellett az elmult
évtized sordn szdmos, kordbban ismeretlen sertés parvovirust azonositottak és
csoportositottak. A Parvovirus genusba tartoz6 PPV2-t Azsidban, a PPV3-at Azsidban és
Eurépdban, a PPV4-et Eszak-Amerikdban és Kindban mutattdk ki, mig a Bocavirus genus-ba
sorolt sertés bocavirusok (porcine bocavirus, PBoV) koziil a PBo-likeV-t Eurépaban és
Azsidban, a PBoV1 és 2, valamint a 6V és 7V elnevezéstieket Azsidban, a PBoV3 és PBoV4
tipusokat Eurépaban irtdk le. Az 4j parvovirusok jelenléte és elterjedtsége Magyarorszagon
illetve néhanyukra nézve Eur6pa mds részein is jelenleg nem ismert.

Célok: Az ) parvovirusok kimutatisara alkalmas diagnosztikai (PCR) moddszerek
kifejlesztése és a fertdzések elterjedtségének hazai felmérése mellett a kapott szekvencidk
0sszehasonlité elemzése.

Modszer: 2006-2011 kozott gylijtott, osszesen 57 kiilonbozo sertés dllomanybdl szarmazé 392
mintat vizsgdlatunk PCR mddszerrel, sajat tervezést primerekkel. A kapott PCR termékeket
szekvendltuk és az eredményeket elemeztiik (BioEdit software, MEGA version 5 software).

Eredmények: Valamennyi vizsgalt sertés parvovirus kimutathatd volt Magyarorszdgon. Az 57
allomény koziil egyben volt jelen a PPV1, mig a PPV2 15, a PPV3 19, a PPV4 13, a PBo-
likeV 6, a PBoV1 és 2 tipusu virus 8, a 6V és 7V tipust sertés parvovirus 6, a PBoV3 17 és a
PBoV4 23 sertésdllomanybol volt kimutathaté. A 392 mintdbdl 2 volt PPV1 pozitiv, 25
PPV2, 38 PPV3, 25 PPV4, 6 PBo-likeV, 19 PBoV1 és 2 tipusu virus, dsszesen 7 6V és 7V
tipusu sertés parvovirus, 37 PBoV3 és 51 PBoV4 pozitiv mintét taldltunk. A PPV4, a PBoV4
€s a magyar PBo-likeV szekvencidk 100%-ig azonosak voltak, a PPV3 szekvencidk 96-100%,
a PBoV3 95-100%, a PPV2 szekvencidk 93-100%, PBoV1 és 2 tipusu szekvencidk 84-96%, a
6V és 7V tipusi szekvencidk minddssze 78-90% hasonlésdgot mutattak. A PBoV 1 és 2
tipusu szekvencidk kozott nukleotida triplet delécidk / inzercidk, valamint rekombindcidok
voltak megfigyelhetdk.

Kovetkeztetés: A vizsgélt parvovirusok leginkab bélsar- és vérmintakbol voltak kimutathatok,
de kiilonb6zd szervmintdkban is jelen voltak. Rovid nukleotida szekvencidk alapjan végzett
vizsgalatok alapjan a PPV4, a PBoV4 és a PBo-likeV virusok nagyfokd hasonldsdgot
mutattak, mig a tobbi vizsgdlt virus esetében a divergencia nagyobb foku. Jelenleg nincs
kisérletes bizonyiték arra, hogy ezek az ujonnan leirt sertés parvovirus fert6zések klinikai
tilneteket okozndnak. Tovabbi vizsgélatok sziikségesek patogenitisuk megdllapitisdhoz, és
annak kideritéséhez, hogy a jovOben gazdasigi jelentOséggel biré korokozokként kell-e
szamolnunk ezekkel az j tipusu sertés parvovirusokkal.

Koszonetnyilvanitds: A vizsgdlatokat a Bolyai Janos Kutatdsi Osztondij és az NKB 15945
tdmogatasaval készitettiik.
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A BLUETONGUE HAZAI ELSO KITORESENEK FELSZAMOLASAROL
Hajtés Istvénl, Palfi Vilmosz, Janki Lajosl, Sréter Tamész, Gyulai Péterl, Malik Péter?

Bevezetés: A kéknyelv-betegség (bluetongue: BT) virusat 2008 juliusdban Franciaorszagbdl
importélt, tlinetmentes charolais szarvasmarhdkkal behurcoltdk Dél-Borsod egy-egy dllattart6
telepére (Gelej és Mezonagymihdly). A karanténozés ideje alatt Gelejen a BTV fertdzés
atterjedt a kiilon istallékban 1év6 hazai szarvasmarhdkra is. Ez utébbi 2008. szeptember 5-én
tortént hivatalos megdllapitdsa a BT hazai els6 kitorése volt. Az EU Pirbright-i referencia
laboratériuma a hazai vérmintdkban a BT virus 8-as szerotipusat (BTV8) mutatta ki.

Cél: A helyi zarlat ald helyezett szarvasmarha-allomanyokban a BTV fert6zottség helyhez
kotése, felszdmolasa €s regiondlis tovdbbterjedésének megeldzése.

Modszer: Az importalt allatok, valamint a veliikk azonos éllattarté helyen 1év0, de fizikailag
elkiilonitett szarvasmarhdk egyedi vérmintdinak szeroldgiai (ELISA) vizsgélatat, tovabba a
szeropozitiv egyedek alvadasban gétolt vérmintdinak virologiai (PCR) vizsgalatat végeztiik el
4-5 hetes idokozonként. A szeropozitiv, illetve a szero- és viruspozitiv egyedeket az
alloméanyokbol kiemeltiik és eltdvolitottuk (4llami kartalanitdssal torténd elkiilonitett
levagatas, illetve ledletés).

A tartasi helyek és azok kornyezetének szinyogvektorok elleni kémiai és bioldgiai kezelését,
a fogékony allatok és az allatszallité jarmiivek szinyogok elleni gyogyszeres /vegyszeres
kezelését is elvégeztiik. Rendszeres sziinyogcsapdazast folytattunk a fertdzott allattartd helyen
€s annak 20 km sugard korzetében 1év0, nagylétszamu (NL) juh- és szarvasmarhatart6
telepeken. A csapdédzott rovarmintdkban a Culicoides spp. azonositisa az EU referencia
laboratériumai (IZS, Teramo; IAH, Pirbright) altal kozzétett hatdrozékulcsok alapjan tortént.
A csapdazott Culicoides spp. egyesitett mintdib6l BTV-re irdnyulé6 PCR vizsgdlatot is
végeztiink. A vérvételekhez, valamint a kér6dzo allatillomanyok szinyog elleni gyogyszeres
kezeléséhez magan 4allatorvosok kozcélu igénybevételét rendeltiik el. A fertdzott allattartd
hely 20 km-es sugari korzetének NL dllomdnyaiban szentinel szarvasmarhdkat jeloltiink ki,
amelyek egyedi vérmintéit havonként ellenanyag ELISA prébaval vizsgédltuk meg. Az unids
€s a hazai jogszabalyoknak megfelelOen dllategészségiigyi korlatozé intézkedéseket vezettiink
be Gelej 20, 100 és 150 km sugard korzetében.

Eredmény: A fenti diagnosztikai €s igazgatdsi eljardsokkal, valamint kezelésekkel a BTV
allomanyon beliili terjedését nem sikeriilt meggétolni, ezért Gelejen a teljes szarvasmarha-
allomanyt felszamoltuk (stamping out). Dél-Borsodban Culicoides imicola nem fordult el6. A
csapdazott rovaranyagban leggyakrabban C. pulicaris, C. obsoletus és C. nubeculosus
fajcsoportba tartozd torpeszinyogokat azonositottuk, de ezek egyesitett mintdibol a BTV-t
nem tudtuk kimutatni. A szentinel szarvasmarhak két éven keresztiil szeronegativak maradtak.

Kovetkeztetés: A fent leirt ,,szelekcids mentesités” NL hushaszni szarvasmarha-dllomédny
esetében alkalmatlan a BTV dllomédnyon beliili terjedésének megakadalyozasara. Az érintett
szarvasmarha-dllomany felszdmolésdval, a fertozott dllattarté helyen és annak 20 km sugart
korzetében végrehajtott szunyogellenes kezelésekkel, valamint szigord allategészségiigyi
intézkedésekkel sikeriilt magakaddlyozni egy regiondlis, vagy orszdgos méretll jarvany
kialakuldsat. Hazank teljes teriilete 2010. oktéber kozepétdl hivatalosan BT mentes.
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SzIE-AOTK, Jarvanytani és Mikrobiol4giai Tanszék' Virolégia
MTA Mezdgazdasagi Kutatdintézet, Alkalmazott Genomikai Oszta’lly2
Mez8gazdaségi Biotechnolégiai Kutatékozpont®

SERTES CIRCOVqus ELLENI VAKCINA EL(")ALLiTASA UBORKAMOZAIK VIRUS
ALAPU EXPRESSZIOS RENDSZER FELHASZNALASAVAL

Tombacz Katal, Gellért Akosz, Salanki Katalin3, Tuboly Tamésl, Balézs Ervin®

Bevezetés: A kettestipusu sertés circovirus (porcine circovirus 2, PCV2) vildgszerte elterjedt
és jelentds gazdasigi karokat okoz. A védekezésben a vakcindzds kulcsfontossagu, erre a
célra ma inaktivalt és alegység vakcindk allnak rendelkezésre. A jelenleg hasznalt parenterdlis
oltéanyagokkal szemben az etethetd vakcinak tobb elénnyel is rendelkeznek. A takarmanyba
vagy ivovizbe keverve egyszerti és kevésbé munkaigényes az alkalmazasuk, tovabba képesek
lehetnek a nydlkahartydkon immunvélasz kivéltasara. Eldallitasuk egy lehetséges, gazdasagos
modja a ndvényekben torténo expresszié rekombindns novényvirusok segitségével.

Cél: A munka célja immunizéldsra alkalmas, PCV2 epitopot expresszalé stabil rendszer
létrehozdsa uborkamozaik virus (cucumber mosaic virus, CMV) segitségével, valamint a
létrehozott rekombindns CMV vakcinaként torténd alkalmazhatésdganak vizsgélata in vitro és
in vivo médszerek felhaszndldsaval.

Moédszer: A PCV2 kapszidfehérje (Cap) szerkezetének predikcidja, az epitop jeloltek
kivalasztdsa és a rekombindns virion modellezése szdmitégépes programokkal (I-TASSER,
Symmdock és Schrodinger programcsomagok, VIPERdp), valamint a kisérletes
eredményekre alapozott irodalmi adatok Osszevetésével tortént. A kivalasztott epitopokat
kédolé DNS szekvencidkat egy kordbban kidolgozott expresszids rendszer segitségével vittiik
a CMV genomba. Transzfekcié utdn a virusokat dohdnyndvény fajokon szaporitottuk. A
virusszaporodast vizudlisan és Northern-blot hibridizaciéval, a PCV2 epitop jelenlétét a
rekombindns CMV feliiletén ELISA mddszerrel ellendriztiik. Az immunogenitést egéroltasi
kisérletben indirekt immunfluoreszcencidval vizsgaltuk.

Eredmény: A PCV2 Cap fehérjén ot lehetséges epitopot azonositottunk. Térszerkezeti
sajatossdgok miatt az Otodik (224-233 aminosavak) epitop elddllitdsa volt sikeres, a
létrehozott rekombindns CMV a novényt szisztémdsan fertézte, amit a Northern blot
analizissel igazolni lehetett. A PCV2 epitop megjelent a virion felszinén, az ELISA teszt
alapjan. Az egerek immunizaldsa a tisztitott viriont inkomplett Freund adjuvanssal keverve,
hasiiregbe oltva sikeres volt. A rekombindns virussal fert6zott dohanynovény levelét, vagy a
tisztitott virust szajon at adva nem tudtunk szérumbdl PCV2 elleni ellenanyagot kimutatni.

Kovetkeztetés: A szamitogépes predikcid segitségével josolt epitopok megegyeztek a
kordbban ismert, kisérletesen taldlt PCV2 epitopokkal, és egyikiik stabil expresszidja sikeres
volt. A rekombindns CMV megtartotta fertdzoképességét, ezért szaporitdsa, és késobb, ha
vakcinaként valé haszndlatra alkalmassd valik, termelése is konnyen gazdasdgossa tehetd.
Parenterdlisan adott antigénként képes volt szérumbdl kimutathaté ellenanyag termelést
indukalni, oralisan adva ez nem volt sikeres, ezért a kivalthaté immunitas és a vakcina beadasi
modok lehetdségeinek tovabbi vizsgélatara van sziikség.

Koszonetnyilvanitds: A vizsgédlatokat az OTKA-NKTH CNK 78675 finanszirozasaval
végeztiik.
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CEVA-Phylaxia Zrt, Budapest Virolégia

AZ AUPHYL PLUS VAKCINA RAFERTOZO VIRUS URITES MERTEKERE
GYAKOROLT HATASANAK MEGHATAROZASA VIRUS IZOLALASSAL ES
KVANTITATIV REAL-TIME PCR-REL

Kiss Istvan, Maté Tamas, Felfoldi Baldazs, Walkoné Kovécs Edit, Palya Vilmos

Bevezetés: Az Aujeszky-betegségtdl vald, vakcindzason alapulé mentesitési programok egyik
fontos szempontja a vakcindzott dllatok virusiiritésének mérséklése, ami az {iritett virus
mennyiségének illetve az {rités idOtartamanak csokkentését egyarant jelenti. Ennek
fontossagit az a megfigyelés is aldtdmasztja, mely szerint az egyedben megfigyelhetd
virusiirités mérséklodés az allomanyban Osszeadddik, és az egyedek kozotti virusterjedés
gétlasat eredményezi.

Cél és maodszer: Kisérletiinkben az Auphyl Plus, él6virusos, Aujeszky betegség elleni vakcina
(MNC+/10a, K61 torzs derivatuma, 2 ml im.,6.2 log10/ml) hatékonysagat vizsgaltuk 6 és 10
hetes korban vakcinazott, majd 13 hetes korban réafertdzott malacokon.

A réfert6z€s utan 2., 5. és 7. napokon gytijtétt orrtampon mintdkat virusizoldldssal és real-
time PCR-rel vizsgdltuk a szaporodisra képes virus ill. a virus-nukleinsav mennyiségi
meghatarozasa céljabol.

Eredmény: Mindkét modszer szignifikdnsan kevesebb virust/nukleinsavat mutatott ki a
vakcinazott allatokban, mint a kontrolokban, idoben csokkend tendenciat mutatva. Azonban,
mig a kontrol allatokban az izoldlhato és a PCR eredményekbdl visszaszamolt virus titerek
koriilbeliil megegyeztek, a vakcindzott allatokban a PCR-rel mért érték kovetkezetesen
magasabb volt. A rafert6zés utani hetedik napon a vakcinazott allatok mar csak 20%-a iiritett
izoldlhat6 virust, alacsony titerben, ugyanakkor az allatok 70%-a volt PCR pozitiv, és 20%
teljesen negativnak bizonyult mindkét médszerrel.

Kovetkeztetés: Kordbbi megfigyelésekkel 0Osszhangban az Auphyl Plus vakcinazas
szignifikdnsan csokkentette a rafert6z6 virus iiriilését, €s a real-time PCR alkalmazdséaval e
megfigyelés ,,arnyaldsara” is lehetdség nyilott: a két mddszerrel tapasztalt titer kiillonbségek a
vakcindzott allatokban indirekt modon jelzik az orrvdladék virusneutralizal6 hatdsét.

A virusiirités csokkentése fontos tényezd a virus terjedésének megakadalyozasdban, ezért az
Auphyl Plus hatékonyan jarulhat hozzd az Aujeszky-betegség elleni mentesitd programok
sikeréhez.

Ko6szonetnyilvanitas: A szerzok koszonetiiket fejezik ki Kun Gébornak a mintagyijtés, Fodor

Editnek a virusizoldlds, és Lénart Magdolndnak a real-time PCR vizsgalatok sordn nyujtott
kozremiikodéséért.
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Ceva-Phylaxia Zrt., Budapest Virolégia

FERTOZO BRONCHITIS ELLEN ALKALMAZOTT ,PRIME-BOOST” VAKCINAZASI
PROTOKOLL HATEKONYSAGA HETEROLOG FERTOZESEKKEL SZEMBEN

Walkoné Kovacs Edit, Felfoldi Balazs, Kiss Istvan, Matoné Tatar-Kis Timea, Mato Tamas,
Palya Vilmos

A jelenleg forgalomban levd fert6zé bronchitis elleni vakcindkkal immunizalt baromfi-
allomanyokban egyre tobbszor lehet fert6z6 bronchitis okozta jarvany esetekkel taldlkozni,
amelyek esetenként sulyos gazdasdgi karokat okoznak. Ilyen esetekbdl izolélt IBV torzsek
genetikai elemzése sordn varidns J2 és Var-2 csoportokhoz tartoz6 virusok széleskorii
elterjedését igazoltuk, kiillonosen a Kozel-Kelet orszdgaiban.

A vizsgdlatunk célja az volt, hogy taldljunk olyan vakcindzdsi programot, mely ilyen
torzsekkel torténd fertdzodés esetén is megfeleld védelmet biztosit.

SPF csirkéket immunizdltunk H120 torzset tartalmazé vakcindval (CevacBron 120 L) napos
korban, majd 10 nap mulva 1/96-os kisérleti attenudlt vakcina-torzzsel — amely a 793B
szerotipusba sorolhaté — booster vakcindzdsban részesitettiik. Az allatokat 28 napos korban
fertdztilk harom csoportba osztva: egy csoportot J2-es, két kiilon csoportot pedig két eltérd
Var-2-es IBV izolaitummal. A védelem értékelését a fertdzést kovetd 5. napon végeztiik a
klinikai tiinetek pontozdsa, cilium-teszt, trachea szovettan, virusizoldlds és kvantitativ real-
time PCR modszerekkel. A védettség mértékét a kiillonboz6 modszerek eredményeibol
szamitott score alapjan hatdroztuk meg a pozitiv kontroll csoportokhoz (azonos virussal
fertdzott, nem vakcindzott) viszonyitva.

A fert6zést kovetden kialakult klinikai tiinetek a vakcindzott csoportokban joval enyhébbek
voltak és kevesebb dllatot érintettek fiiggetleniil a fertézésre hasznélt IBV torzstdl. A kontroll
csoportokban a légcsd cilidris epitheliumdn teljes ciliostasist lehetett megfigyelni, és a
légcsovekbdl a fertézésre haszndlt virust nagy mennyiségben tudtuk kimutatni mind
virusizolalassal, mind pedig PCR vizsgalattal. A cilium-teszt eredménye alapjan a védelem a
J2 torzs ellen kitind (81%), mig a két Var-2 ellen mérsékelt (36 illetve 38%) volt. A
kérszovettani elvéltozasok sulyossdga alapjan jelentds €s egyértelmii kiillonbség mutatkozott a
vakcindzott €s kontroll csoportok kozott. A 1égcs6 mintdkbol tortént rafertdz6 virus
visszaizoldlds alapjan a J2 és D1456/1/5/10 jeli Var-2 IBV izoldtummal fertdzott
csoportokban 90%-os védelmet taldltunk, mig a mésik Var-2 IBV izoldtummal szemben 58%
védelmet kaptunk. A real-time PCR-rel mért virusiirités mértéke a kontroll csoportokban
statisztikailag szignifikdnsan magasabbnak bizonyulta vakcindzott csoporthoz képest
mindegyik rafert6zo torzs esetében.

Az eredményekbdl megallapithatd, hogy a vizsgalt vakcindzdsi protokoll a J2 IBV
izoldtummal szemben kitlinG, a Var-2 IBV izoldtumokkal szemben pedig kielégitd védelmet
nyujtott. A klinikai tiinetek, a ciliostasis és a 1égcsOben taldlhaté kérszovettani elvaltozasok
mértéke a vakcindzott édllatokban enyhe volt szemben a kontroll allatokban taldlt silyos
elvaltozasokkal. A fert6z0 virus elszaporodédsat a kialakult immunitds jelentés mértékben
lecsokkentette a vakcinazott allatok 1égcsdvében.
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MgSzH Allatgy6gyészati Termékek Igazgatosdga’ Virolégia
Friedrich-Loeffler-Institut, Németorszag”

Pfizer Animal Health, Spanyolorszig’

CODA-CERVA, Belgium*

KLASSZIKUS SERTESPESTIS ELLENI  VAKCINAJELOLT  VIRUSTORZS
HATEKONYSAGI VIZSGALATA ANYAI ELLENANYAGOKTOL MENTES, 6 HETES
MALACOKBAN

Lévai Rékal, Barna Tl’meal, Farsang Attilal, Fabian Katalinl, Sandra Blomez, Sandra
J uan01a3, Ilse Vaengel4, Frank Koenen4, Kulcsér Gabor'

A Kklasszikus sertéspestis (CSF) a hazi sertés (Sus scrofa domestica) és a vaddisznd (Sus
scrofa) nagy gazdasigi kartétellel jard, virus dltal okozott betegsége. A vaddisznd, mint a
virus rezervodrja, kozponti szerepet jatszik a betegség jarvanytandban, veszélyeztetve ezzel az
adott teriileten tartott hdzi sertés dllomanyokat.

A MezOgazdasigi Szakigazgatdsi Hivatal Allatgydgydszati Termékek IgazgatGsdganak
(MgSzH ATI) Oltéanyag Osztilya tobb eurdpai intézettel egyiitt 2004. 6ta vesz részt abban a
tudoményos projektben, melynek célja vaddiszndk immunizédldsara alkalmas, szdjon &t
adhaté, marker vakcina kifejlesztése a CSF ellen. Igazgatosdgunk a projektben eldallitott
CP7_E2alf vakcinajelolt torzs hatékonysdgat az Eurdpai Gyodgyszerkonyvi eldirdsok
(04/2008:50207) alapjan beallitott allatkisérletben vizsgalta.

A bemutatott kisérletbe 40 darab 6 hetes, anyai ellenanyagoktél mentes malacot allitottunk be.
Hérom csoportot alakitottunk ki: egy oltatlan kontroll és két, oralisan, illetve
intramuscularisan vakcindzott csoportot. A vakcindzast kovetd 14. napon nagy virulencidji
,,Koslov” CSF virustorzzsel fertoztiikk az allatokat. A kisérletet a fert6zést kovetd harmadik
héten zartuk le. A malacok dltalanos dllapotat és testhomérsékletét klinikai pontrendszer
segitségével minden nap értékeltiikk, a moribund é&llatokat az 4allatvédelmi szempontok
figyelembe vételével extermindltuk. A mintavételezési napokon a szeroldgiai vizsgalatokhoz
nativ vért, a PCR vizsgdlatokhoz alvaddsaban gétolt vért, valamint orrtampon mintdkat
vettink az allatokbol. Az elhullott és exterminalt allatokat kérboncoltuk, azokbdl
immunhisztokémiai vizsgdlatokhoz szervmintdkat gytijtottiink.

Valamennyi kontroll éllat a betegség tipikus klinikai tiineteit mutatva a kisérlet lezardsa elott
elpusztult. A vakcindzott éllatok a betegség tiineteit nem mutattdk, a kisérlet lezardsaig
egészségesek maradtak. Kivéve két, oralisan immunizdlt dllatot, melyek koziil az egyik
elpusztult, a mdsik atvészelt. A szeroldgiai vizsgdlatok eredményei alapjan valamennyi
kontroll allat szeronegativ maradt, a vakcindzott dllatok megfelelden adthangolddtak, kivéve a
fent emlitett elpusztult egyedet. A PCR mintak vizsgélata folyamatban van.

Az eredmények alapjdn megallapithatd, hogy a vakcinajeldlt virustérzs az Eurdpai
Gyobgyszerkonyv vonatkozé monogréfidja szerint hatékonynak bizonyult.

A munka palyéazati és pénziigyi hatterét a CSFV_goDIVA nevii (azonosit: KBBE-227003)
FP7 projekt biztositja.

25



MgSzH Allategészségiigyi és Allatvédelmi Igazgatdsag! Virolégia
Nemzeti Klasszikus Sertéspestis Szakértdi Csoport?

KLASSZIKUS SERTESPESTIS JARVANY NOGRAD MEGYE ES PEST MEGYE
VADDISZNOALLOMANYABAN A JARVANYUGYI INTEZKEDESEK TUKREBEN

Foldi Zsolt! és Job Jeno?

2007. janudr 22-én az MgSzH Allategészségiigyi Diagnosztikai Igazgatésdga Nograd megyébél - a szlovdk hatar
kozelébdl- szarmazé harom vaddisznébdl a klasszikus sertéspestis virusat mutatta ki. A Nemzeti Klasszikus
Sertéspestis Szakértdi Csoport javaslatara egész Nograd megyét klasszikus sertéspestissel fertdzott teriiletté
nyilvanitotta a megyei allategészségiigyi és élelmiszerellen6rzé hatésag. Néhany nappal az els6 esetek utdn
djabb két vaddisznéban keriilt megerdsitésre a betegség. Ezt kdvetben 2007 mdjusdig nem tortént tjabb
megallapitds, de ezt kdvetden vildgossd valt, hogy nem szérvanyos esetekrdl, hanem jarvanyrdl kell besz€lniink.
Az év végére egyértelmiien latszott, hogy nagy a valdszinilisége annak, hogy a betegség a Pest megyei vaddiszn6
dllomanyban is megjelenik. Ezért a klasszikus sertéspestissel fertdzott teriiletre vonatkozd intézkedések
elrendelésre keriiltek Pest megyének a Duna, az M3-as autdpdlya, illetve Szlovdkia és Nogrdd megye altal
hatdrolt teriiletén is. Nem sokkal ezt kdvetéen, 2007 decemberében Pest megyében is megallapitdsra keriiletek az
elsd esetek. 2008 nyardn Borsod-Abauj-Zemplén megye és Heves megye egyes részeire is ki kellett terjeszteni a
klasszikus sertéspestissel fertdzott teriiletre vonatkoz6 intézkedéseket, mivel jelentds kockazata volt annak, hogy
a betegség e két megye vaddiszn6 allomdnyat is érinteni fogja.

Osszesen 268 klasszikus sertéspestis eset keriilt megéllapitdsra vaddisznéban, amelybél 120 Négrad megyére,
mig 148 Pest megye fertdzott teriiletére esett. A végrehajtott jarvanyiigyi intézkedéseknek is kdszonhetden
Borsod-Abatj-Zemplén megye é€s Heves megye teriiletén nem keriilt kimutatdsra betegség koérokozdja, de a
klasszikus sertéspestis virusaval szembeni ellenanyagok kimutatdsit célz6 szeroldgiai (ELISA) vizsgélatok sordn
emelkedett a szeropozitiv egyedek ardnya. N6grad megye esetében az utols6 eset 2009 februdrjdban fordult eld,
mig Pest megye fertzott teriiletén 2009 oktdber végén keriilt utoljdra megdllapitdsra a betegség. Igen fontos
kiemelni, hogy a jarvany alatt sikeriilt megakaddlyozni, hogy az érintett teriiletek hdzi sertésidllomdnya
fertdzédjon. A 2010/2011. vadaszati évtdl kezd6dden a szeropozitiv vaddiszndk szdzalékos ardnya folyamatos
csokkenést mutatott, illetve mutat jelenleg is vaddisznékban. Ennek koszonhetéen 2011 nyardn — az EU
Bizottsdg egyetértésével - Borsod-Abatj-Zemplén megye és Heves megye mentesiilhetett a klasszikus
sertéspestis fert6zott teriiletre vonatkoz6 intézkedések okozta hatranyoktol.

A mostani kedvezd jarvanyiigyi helyzet kialakuldsdban dontd szerepiik van a Nemzeti Klasszikus Sertéspestis
Szakértdi Csoport iilésein megfogalmazott hatdrozati javaslatok alapjan végrehajtott kovetkezetes jarvanyiigyi
intézkedéseknek. Az MgSzH Ko6zpont még a jarvany kezdeti idészakdban megbizta a Szakértdi Csoport
vezetdjét az érintett megy€k allategészségiigyi és élelmiszerellendrzd hatésdgai altal végrehajtott intézkedések
helyszini ellendrzésével. A jarvanyligyi helyzet rendszeres elemzése, illetve a Szakértdi Csoport vezetdjének a
helyszini ellendrzések sordn nyert tapasztalatai alapjan a Szakértéi Csoport folyamatosan a jarvanyligyi
helyzethez igazitotta az 4ltala javasolt intézkedéseket. A szamos bevezetésre javasolt jarvanyiigyi intézkedés
koziil az egy év alatti vaddisznék allami kartalanitds melletti diagnosztikai céld kilovését és a kil6tt vaddisznok
zsigereinek dllati eredetli mellékterméket feldolgozé {izemben torténd artalmatlanitdsat sziikséges kiemelni. A
kilétt vaddisznok szeroldgiai és viroldgiai vizsgdlatainak eredményeit elemezve egyértelmtien kijelenthetd, hogy
a mostani kedvezd jarvanyiigyi helyzet kialakuldsdban e két intézkedés jatszotta a legnagyobb szerepet. Fontos
azonban leszogezniink, hogy a Szakértéi Csoport jarvanyligyi helyzethez igazodé hatdrozati javaslatai, valamint
az érintett megyék dllategészségiigyi és élelmiszerellendrz6 hatésdganak dldozatos munkdja mellett sziikség volt
a vadasztarsadalom egyiittmiikodésére is.

A jelenlegi kedvezd jarvanyiigyi helyzet fényében — ha csak vératlan negativ fordulat nem kovetkezik be —

valészinlisithetd, hogy a 2012/2013. vadészati évben Nogrdad megye és Pest megye esetében is felolddsra
keriilhetnek a klasszikus sertéspestissel fert6zott teriiletre vonatkozé intézkedések.
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SZIE-AOTK Nagyallatklinika' Bakteriol6gia
MgSzH Allategészségiigyi Diagnosztikai Igazgatéséga2

STAPHYLOCOCCUS AUREUS VIRULENCIA STATUSZANAK MEGHATAROZASA
KOMPLEX PCR MODSZERREL HAZINYUL ALLOMANYOKBAN

Német Zoltan Lasz16', Dan Addam?, Szenci Ott6!, Biksi Imre'

Bevezetés: a staphylococcosis hdzinyidlban sepsisben és kiilonféle szervekben elhaldsos-
gennyes gyulladasban megnyilvdnuld, rendszerint félheveny vagy idiilt, enzootidsan
jelentkez0 betegség. A kérokozo a Staphylococcus aureus. A betegség évtizedek 6ta jelen van
a nyugat-eurépai €s hazai nyultelepeken egyarint. A ’90-es évek elejéig a megel6zd
kezelésekre hasznédlhaté hatéanyagok fejlodésével az dlloméany szintli veszteségeket alacsony
szinten tudtdk tartani. 1992-t6l, valdszinlileg a tartdstechnoldgia fejlodése, és a modern
tenyésztési vonalak el6térbe keriilése miatt az esetek szdma sokszorosdra emelkedett. 2002
utdn a multirezisztens, és magas virulencidju torzsek széles korli elterjedésével a betegség
ismét sulyos problémava valt. Mivel a hazinyil-dllomanyok nagy részében megtaldlhaté a
Staphylococcus aureus baktérium, €s a magas virulencidju torzsek jelenléte alapvetden
meghatdrozza a korjéslatot, ezért alapvetd fontossdgi annak meghatdrozdsa, hogy a
kimutatott korokozé az alacsony (low virulence, LV) vagy a magas virulencidju (high
virulence, HV) csoportba tartozik-e. A magas virulencidju torzsek kimutatdsa multiplex PCR
modszerrel lehetséges. Ezen torzsek ellen hatékony hosszu tava védekezési mod nincs, a
mentesités csak teljes dllomanycserével érhetd el. Ebbdl kovetkezik, hogy a HV/LV stéitusz
ismerete minden nagyiizemi telep szamdra 1étkérdés.

Cél: hazai nyaultelepekrdl izolalt Staphylococcus aureus torzsek HV/LV  statuszdnak
meghatdrozasa.

Moédszer: multiplex PCR rendszer a magas virulencidji Staphylococcus aureus torzsekre
jellemz6 gének kimutatdsara.

Eredmény: hazai nyultelepekrdl klinikai megbetegedésekbdl tobb mint 100 Staphylococcus
aureus torzset izoldltunk. Elvégeztiik az izolalt torzsek DNS-ének kivondsat, a PCR-mddszer
bedllitasat, majd ezidaig 30 torzs PCR-vizsgalatat végeztiik el. Minden eddig vizsgalt torzs
egy un. atipikus HV torzsre jellemz0 mintazatot mutatott. A termék szekvendldsa €s a tovabbi
torzsek vizsgdlata folyamatban van.

Kovetkeztetés: az elérhetd szakirodalom alapjan magas virulencidju torzsek jelenlétét
Magyarorszdgon még nem vizsgdltdk. Eredményeink alapjan vildgossd valt, hogy a mds
nyultenyésztd orszdgokban mar kimutatott és jelentds gazdasiagi karokat okozd torzsek
hazankban is jelen vannak.

A kutatds 2011. évben NKB tdmogatdsban részesiilt.
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SZIE-AOTK, Jarvénytani és Mikrobiol6giai Tanszék' Bakteriologia
CEVA-Phylaxia Oltéanyagtermeld Zrt

ACTINOBACILLUS PLEUROPNEUMONIAE TIPUSTORZSEK ELLEN TERMELT
HIPERIMMUN SAVOK VIZSGALATA

Sarkozi Rita', Makrai Lészlé', Tenk Miklés>, Palmai Nimr6d? és Fodor Lészlé!

Az Actinobacillus pleuropneumoniae egy Gram-negativ, aerob, fakultativ anaerob,
igényes baktérium, amely kizdrdlag a sertést betegiti meg. A baktérium vildgszerte, igy
hazankban is el6fordul. A koérokozé vérzéses-elhaldsos tiidogyulladdssal és fibrines
mellhdrtyagyulladassal jar6 megbetegedést okoz els6sorban a 12-16 hetes sertésekben.
Fakultativ patogén baktériumként a hajlamosité tényezOknek nagy szerepe van a betegség
kialakulasédban. A baktérium a tonsilla kriptaiban képes tartosan megtelepedni, amely az allat
élete végéig tartd hordozast €s iiritést eredményezhet. A baktérium in vitro torténd tenyésztése
sordn az l-es biotipusba tartozd torzsei NAD-ot igényelnek, mig a NAD-independens
torzseket a 2-es biotipusba soroljdk. A feliileti antigénjeik alapjan kordbban 15 szerotipust
kiillonboztettek meg, manapsdg a szerotipizaldsi rendszerek egyesitése miatt 14 szerotipust
lehet elkiiloniteni.

Munkénk sordn az Actinobacillus pleuropneumoniae tipustorzsekbdl szuszpenzidt
készitettiink, amellyel szemben szerotipusonként 3-3 hdazinyudlban hiperimmun savét
termeltiink. A hat, egymdst kovetd oltds utdn a nyulakat elvéreztettiik, €s savdjukat
lefagyasztottuk. Valamennyi tipustorzset valamennyi hiperimmun savdval szemben passziv
hemagglutiniciés probdban megvizsgdltuk, és meghatdroztuk a homoldg, valamint a
heterolég reakcidkat.

Az 1igy elddllitott tipussavokkal 50, kortani mintabdl izolalt Actinobacillus
pleuropneumoniae torzs szerotipizalasat végeztiik el.

Munkdnkat a SZIE Allatorvos-tudomdnyi Kara az NKB pdlydzat keretében tdmogatta.
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CEVA-Phylaxia Zrt, Budapest' Bakteriol6gia
Prophyl Kft., Mohdcs®
MgSzH ADI, Budapest’

ACTINOBACILLUS PLEUROPNEUMONIAE RAFERTC")ZG MODELL KIALAKITASA AZ
EUROPAI GYOGYSZERKONYV KOVETELMENYEI SZERINT

Tenk Miklésl, Palmai Nimrédl, Gal Bencez, Benyeda Jénosz, Glavits Rébert3, Orszéagh
Georges' és Benaouda Kadra'

A sertések Actinobacillus (A.) pleuropneumoniae okozta tiidégyulladédsa jelentds gazdasagi
karokat okoz nagyilizemi sertésdllomdnyokban. Ez a koérokozd az egyik legjelentdsebb a
sertések 1égzdszervi komplex megbetegedésében (PRDC). A veszteségek koziil a
megbetegedett allatok elhullasa mellett legjelentésebb a termelési mutatdk jelentds
visszaesése (takarmanyértékesités, vaigotomeg eléréséhez sziikséges napok szama).

A betegség kialakuldsa a kérokozdval mér terhelt dllomanyokban vakcindzdssal megeldzhetd,
igy a veszteségek mérsékelhetok. Jelenleg a piacon a teljes sejtet tartalmazé vakcindk mellett
az A. pleuropneumoniae f6 virulencia-faktoraiként szdmon tartott Apx toxinjait inaktivalt
formaban tartalmazé készitmények is elérhetok.

A vakcina fejlesztése soran mindvégig figyelembe kell venni az Eurdpai Gydgyszerkonyv
(PhEur) kovetelményrendszerét. A fejlesztendd vakcindk hatékonysaganak értékeléséhez
megfeleld rafert6z0 modellt kell kialakitani.

A sikeres modell kialakitdsa a megfeleld torzs és fert6zé dozis megvalasztidsa mellett szamos
egyéb tényezon is mulik.

A kiértékelés sordn a klinikai tiinetek sulyossdgat, az elhullds aranyéat, a vagds utdn pedig a
kialakult specifikus tiiddelvaltozasokhoz rendelt pontszamot és a rafert6z0 torzs
visszaizoldldsanak aranyat kell figyelembe venni.

A szerzOk egy konkrét példa, A. pleuropneumoniae 1-es szerotipusu torzs rafertdz6 modell
kialakitasaval mutatjdk be a kapcsolddo fejlesztési folyamatot.
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Prophyl Kft., Mohécs' Bakteriologia
MgSzH ADI, Budalpest2
CEVA-Phylaxia Zrt, Budapest’

MODELLKISERLET A CSIRKEK ELHALASOS BELGYULLADASANAK (NECROTIC
ENTERITIS) ELOIDEZESERE

Gil Bence', Benyeda Janos', Glavits R6bert?, Tenk Mikl6s®

A brojlercsirkék Clostridium perfringens baktériumok okozta elhaldsos bélgyulladdsa mind a
mai napig komoly gazdasagi karokat okoz vilagszerte. A megel6zési és kezelési mdodszerek
hatékonysdganak vizsgdlatdhoz alapvetden sziikséges egy reprodukalhatd fert6zési modell
felallitasa.

Ennek kidolgozasdra a szerzok 75 brojlercsirkét  Clostridium  perfringens C
baktériumtenyészet 8x10° telepformdlé egység (CFU) mennyiségével 4 egymiést kovetd
napon, (18, 19, 20 és 21 napos életkorban), naponta kétszer p.o. fertéztek, 75 csirke pedig
fertézés nélkiili kontrollként szolgalt. A betegség kivaltdsara hajlamosité tényezoként
kokcidi6zis elleni vakcina tizszeres doézisit alkalmaztdk szdjon 4t 18 napos életkorban.
Ahhoz, hogy a kartétel okat tisztan megallapithassuk a kontroll csoport is részesiilt ez utébbi
kezelésben. Az allatok tartdsa konvenciondlis volt, 18 napos korukig rdcspadozaton, majd
mélyalmon helyezték el dket. Takarmanyuk életkornak megfeleld, kokcidiosztatikum-mentes
tap volt.

Vizsgéltdk a morbiditast, a klinikai tiineteket, és regisztraltak az elhullast. A 20, 21, 22, 23,
24, 25, 34 és 35 napos korban csoportonként 5-5 csirkét elvéreztettek. A spontdn elhullott és a
kiirtott csirkéket felboncoltdk. A bélbeli elvaltozasokat makroszképosan, pontozasos
rendszerben biraltdk, majd a vékonybelet un. tekercs technikdval (hosszanti felnyitds utdn
,beigli’-szertien feltekerve és koncentrikus alakzatban a vékonybél teljes hosszusagét
tartalmazdan) szovettani modszerrel vizsgaltak.

A fert6zés befejezését kovetd 3. és 8. napokon elhullott 3 csirke vékonybelében az elhaldsos
bélgyulladds diffiz (a gyakorlati esetekkel megegyezd tipusos) formdja alakult ki. Az
elvéreztetett csirkékben az elhaldsos bélgyulladds multifocalisan volt felismerhetd a
kiilonboz6 bélszakaszokban. Az elvdltozds szovettani kritériumai a nyalkahdartya kotoszoveti
rétegeire is raterjedd coagulatios elhalds, és az elhalt szovetekben Clostridiumok
csoportjainak jelenléte, tovdbba fibrinkivaldssal kisért gyulladdsos sejtes (lymphocytas,
histiocytds €és heterophil granulocytds) besziirddés voltak. Emellett a bélnyalkahartya
hamrétegének degenericidja, részleges levéldsa és a propria diffiz gyulladdsos sejtes
besziirddése volt még felismerheto.

A felsorolt elvéltozdsok koziil a coagulatios elhaldst, az elvéreztetett fertdzott allatok 40%-
dban, a hamdegenerdciét és a diffiz gyulladdst 78%-ukban lehetett igazolni. Az
elvaltozasokat tekintve a fertdzott €s kontroll csoportok kozott szignifikdns kiillonbség
adodott. Az elhulldsok tipusos eseteibdl izoldlt anaerob baktériumokat PCR-médszerrel
vizsgalva, ezek megegyeztek a fert6zéshez hasznalt Clostridium perfringens C tipussal.

A modellkisérletben sikeresen eldidézték az elhaldsos bélgyulladdsra jellemzd makroszképos
kérbonctani és kérszovettani elvaltozasokat, melyek megfeleld kisérleti elrendezésben
lehetdvé teszik a kiillonbozd védekezési mddszerek hatékonysdgi vizsgalatat.

30



CEVA-Phylaxia Zrt, Budapest'
Prophyl Kft., Mohdcs® Bakterioldgia

MYCOPLASMA HYOPNEUMONIAE ELLENI SEJTES IMMUNVALASZ VIZSGALATA
ALLERGIAS BORPROBA ES ELISPOT MODSZER SEGITSEGEVEL

Tenk Mikl6s', Sikl6di Botond' Benyeda Janos® és Terényi Néra'

A sertések Mycoplasma hyopneumoniae okozta tiidogyulladdsa vilagszerte elterjedt, a
koérokozé a nagyiizemi sertésallomanyok nagy részében jelen van.

A betegség korfejlodésében és a védettség kialakuldsdban) a sejtes (celluldris)
immunvdlasznak kiemelt jelentdsége van az ellenanyag alapi (humordlis) immunvalasszal
szemben.

Mir az 4llomédnydiagnosztika sordn igen nagy nehézségeket okoz, hogy a kereskedelemben
elérhetdé humordlis ellenanyag valaszon alapuld, tobbnyire ELISA alapu tesztek nem képesek
kimutatni az egyedi fertdzottséget, a vakcindzds utdni védettség monitorozdsara pedig még
kevésbé alkalmasak.

A szerzOk M. hyopneumoniae negativ dllomanybdl szdrmazé 4 hetes malacokat oltottak 3
hetes idokozzel, két alkalommal, sajat modell vakcina formuldkkal, illetve a kereskedelemben
kaphaté M. hyopneumoniae oltéanyagokkal.

A DTH allergids boérpréba sordn a vakcinazott és kontroll csoportokbdl random kivélasztott
allatokat intradermaélisan oltottak M. hyopneumoniae antigénnel, valamint pozitiv és negativ
kontrollként rendre fitotohemagglutinin-nel és fiziol6gids sodldattal. A kialakult borpirt és
duzzanatot toloméro segitségével mérték a beoltdst kdvetd 24. és 36. draban.

Az antigén-specifikus T limfocitdk interferon gamma (IFNy) termelését méré ELISPOT
probdhoz a DTH probaban nem vizsgalt malacokbdl alvaddsdban gatolt vérmintdkat vettek.
Az izolalt mononukledris fehérvérsejt frakcié in vitro antigén-stimuldlhatésdgat ELISPOT
késziilékben mérték.

Fentiek mellett a humoralis immunvélaszt a kisérlet soran ELISA probaval monitoroztak.

A vizsgélatok soran mindkét prébaval (bOrpréba és ELISPOT), valamennyi vakcina esetén jol
mérhetd, a kontrolltdl elkiiloniilo valaszt kaptak, a kiilonbségeket statisztikai probakkal
vizsgéltik.

Vizsgélataik szerint mindkét modszer alkalmasnak bizonyult a vakcindk éltal indukélt sejtes
immunvalasz mérésére.
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MTA Allatorvos-tudoményi Kutatéintézet' Bakteriologia
SzIE Allatorvos-tudomdanyi Kar®

Orszéagos Epidemiolégiai Kozpont®

Euroharex kft. és Medo kft.*

Mez8gazdaségi Szakigazgatasi Hivatal®

A TULAREMIA EPIDEMIOLOGIAI JELLEMZOINEK VALTOZASA

Gyuranecz Miklésl, Reiczigel Jen62, Krisztalovics  Katalin® , Monse Lészlé4,
Szab6éné Kiikedi Gabriella’, Szildgyi Andrdsné®, Szépe Balint’, Makrai Ldszl6>, Magyar
Tibor', Erdélyi Karoly’

Bevezetés: A F. tularensis ©Okoldgiai ciklusaban a nyulalakiak és ragcsalok jatsszdk a
legfontosabb gazdadllat szerepét, és kullancsok, valamint vérszivé rovarok szolgdlnak
bioldgiai (kullancs) és mechanikai vektorként.

Cél: A tularemia epidemioldgiai jellemzdinek a vizsgélata az Alfoldon.

Moédszer: A mintateriilet Békés, Csongrad és Jasz-Nagykun-Szolnok megyéket foglalta
magédba 1984. marcius 1. és 2010. februar 28. kozotti idStartamban. Evente vizsgiltuk a
bioldgiai évre vonatkoztatott (mércius 1. — februar 28.) mezei nydl (Lepus europaeus)
szeropozitivitdsi adatokat (2500-25000 nyul/év — december, janudr), mezei nyul siirliséget
(februdr), emberi megbetegedések szamat, mezei pocok (Microtus arvalis) striséget
(november) és a harom megyeszékhely napi idGjards adataibdl szdmitott kiilonb6zo
makroklimatikus adatokat. Spearman-féle rang-korreldciét haszndltunk az Osszefiiggések
kimutatasara.

Eredmény: 2-3 éves ciklusossag volt jellemz0 a vizsgalt adatokra. Az emberi megbetegedések
szama pozitivan korreldlt a mezei nyul szeropozitivitasi értékekkel (Spearman’s rho=0.73,
p<0.0001) és a mezei pocok silirliséggel (Spearman’s rho=0.77, p=0.0081). Negativ
Osszefiiggés volt kimutathatd a mezei nyul szeropozitivitdsi adatok és slirtiség kozott
(Spearman’s rho= —0.41, p=0.0365). Szignifikdns Osszefliggést taldltunk két megyében a
madjus, junius, juliusi 6sszcsapadék mennyisége és az emberi megbetegedések szama kozott
(Spearman’s rho= 0.39, 0.54, 0.35, p= 0.0465, 0.0046, 0.0775).

Kovetkeztetés: Kordbbi vizsgalataink alapjan a mezei nyul és a Haemaphisalis concinna a F.
tularensis 16 rezervodrjai a vizsgdlt teriileten, s e fajok tartjak fent a kérokozot a jarvanyok
kozotti idészakban. A fertdz€s intenzitasara jellemzd 2-3 éves ciklusossagot azonban a mezei
pocok slirtiségének valtozdsa befolydsolhatja. Gradaciés években a magas egyedsiirliség, a
fajtarsak kozotti agresszid, s a vizelettel torténd baktériumiirités révén megsokszorozédik a
fertdz0 csirdk szdma a kornyezetben. Tobb mezei nyul fertoz6dik meg, melyek koziil
tobbekben vérfert6zés alakul ki, amit elhullds kovet, s ezéltal csokken az egyedszam. A
csapadékosabb mdjus, junius, jalius honapokban a pardsabb mikroklima révén fokozdédhat H.
concinna aktivitdsa, ami tovabb kedvez a fert6zés terjedésének. Az emberi megbetegedések
szdma pedig a fert6zott nyulakkal és kullancsokkal torténd kontaktus révén novekszik.

Koszonetnyilvanitas: A vizsgédlatok az OTKA-78139 anyagi tdimogatdsaval késziiltek.
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MTA Allatorvos-tudoményi Kutatéintézet' Bakteriologia
SzIE Allatorvos-tudomanyi Kar®

MgSzH Allategészségiigyi Diagnosztikai Igazgatésag’

University of Veterinary Medicine and Pharmacy in Kosice®

FRANCISELLA ~ TULARENSIS ES FRANCISELLA-SZERU ENDOSYMBIONTAK
ELOFORDULASA A HAZAI KULLANCSOKBAN

Kreizinger Zsuzsa', Hornok Sandor’, Dén Addm®, Makrai Lészl6%, Magyar Tibor', Erdélyi
Kérolyz, Stanislav Hresk04, Mangesh Bhide4, Gyuranecz Mikl6s'

Bevezetés: A tularemia kérokozéja a Francisella tularensis egy Gram-negativ, zoondtikus
baktérium. A kullancsok rezervodrjai és vektorai is a F. tularensis-nek, s gyakran kozvetitik a
fertdzést az emberek felé. A Francisella-szeri endosymbiontdk, olyan ismeretlen
pathogenitdsu, rokon baktériumai a F. tularensis-nek, melyek a kullancsokban fordulnak eld,
s jelenlétiik gyakran diagnosztikai problémakat okoz.

Cél: Magyarorszag kiilonbozo teriileteirdl gylijtott, reprezentativ szdmi s faji kullancs
vizsgalata a F. tularensis és Francisella-szerii endosymbiontdk eldforduldsdra, s genetikai
variabilitdsédnak felderitésére.

Moddszer: Magyarorszag kiilonbozo teriileteirdl 7 kullancs faj (Ixodes ricinus, 1. acuminatus,
Dermacentor marginatus, D. reticulatus, Haemaphysalis inermis, H. concinna, H. punctata)
5402 példanyat gytijtottik ossze a vizsgilathoz. Atlag tiz egyedet szamldlé csoportokbdl
végeztik a DNS kivonast, majd a 16S rRNS-génen alapulé Francisella specifikus PCR
rendszert alkalmaztunk. A pozitiv mintdk szekvencidit a GenBank-ban talalhaté F. tularensis
és Francisella-szeri endosymbionta szekvencidkkal dsszevetettiik, s neighbor joining tipusu
filogenetikai analizist végeztiink (MEGADS).

Eredmény: Osszesen 14 pozitiv kullancsot taldltunk. A szekvendlds, s filogenetikai analizist
kovetéen 3 bizonyult F. tularensis ssp. holarctica-nak, melyek koziil ketté H. concinna-bdl
(0,27%; 2/735), egy pedig D. reticulatus-bol szarmazott (0,27%; 1/365). Tovébbi tizenegy D.
reticulatus csoportbdl pedig, a hazdnkban s Bulgéaridban az elmilt években leirt Francisella-
szerll endosymbiontdt mutattunk ki, ami csoportonként 1 pozitiv kullanccsal szamolva 3,01%
(11/365) prevalenciat jelent.

Kovetkeztetés: Az alkalmazott PCR rendszer csak szekvenaldssal egyiitt alkalmas a F.
tularensis kimutatdsara. Eredményeink alapjan a F. tularensis ssp. holarctica prevalencidja
napjainkban alacsonyabb hazdnkban, mint amit a 90-es évek felmérd vizsgélatai sordn a
kornyez6 orszagokban (Szlovékia, Ausztria, Csehorszdg) megdllapitottak. A nagy mintaszam
ellenére Francisella-szerii endosymbiontdt — hasonl6an a kordbbi vizsgdlatokhoz — csak a D.
reticulatus-bol sikeriilt kimutatnunk, de kozel haromszor nagyobb gyakorisdggal.

Koszonetnyilvanitas: A vizsgélatok az OTKA-78139 anyagi tdimogatisaval késziiltek.
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Northern Arizona University

BRUCELLA CANIS GAZDAFAJON BELULI EVOLUCIOJA EGY JARVANY SORAN

Gyuranecz Miklésl, Brandy D. Rannalsz, Janosi Szilérd3, Magyar Tiborl, Kreizinger Zsuzsal,
Paul S. Keim®, J effrey T. Foster”

Bevezetés: A kutydk Brucella canis okozta megbetegedése jelent0s gazdasdgi karokat
okozhat a tenyészetekben. Nem rendelkeziink ismeretekkel a B. canis gazdafajhoz torténd
adaptécidjarol, a gazdafajon beliili evoluciéjarol.

Cél: Az elsO hazai B. canis jarvany (31 kutyds kennel) harom hénapja soran izolalt 8 torzs
molekuldris tipizdl4sa, annak érdekében, hogy megallapithassuk a fert6zés terjedésének ttjat,
s hogy miként valtozott a kérokozé genetikai dlloménya az id6 eldrehaladtaval, s a kiilonb6z6
szervekhez alkalmazkodva.

Moédszer: A torzsek faj szintll azonositdsa real-time PCR-rel tortént, majd egy 15 marker-es
multi-locus variable-number tandem repeat analizist (MLVA) alkalmaztunk az egyes
izolatumok finomabb tipizédldsara. A filogenetikai fa készitéséhez neighbour joining médszert
hasznéltunk.

Eredmény: A 15 marker koziil, 10 egyaltalan nem mutdlédott, mig 2 nagyon varidbilis volt. A
filogenetikai szdmitds sordn a 8 torzs 3 f6 genetikai csoportba sorolddott, tovdbbi
alcsoportokkal. Az elsé csoportot a magzatbdl juniusban €s az anya vérébdl juliusban izolalt
torzs alkotta. A madsodik csoportba az anya hiivelyébdl juliusban és egy kan kutydbdl
juliusban (vér) és augusztusban (nyirokcsomd) kitenyészett izolatumok sorolédtak. A
harmadik csoportba egy masik anydtdl marciusban valdszinlileg fertdzotten sziiletett
kolyokkutyabdl izolélt 3 torzs (julius-vér, augusztus-vér és nyirokcsomo) tartozott.

Kovetkeztetés: Az MLVA megfelel6 médszernek bizonyult, az amugy elkiilonithetetlennek
tiing torzsek tipizdldsara, s ezdltal a jarvanytani nyomozas kivitelezésére. Feltételezziik, hogy
a kan kutya a vizsgélati id0 alatt fertdzddhetett a szuka kutyat6l kopulacié révén, mig a
kolyokkutya valdszinlileg velesziiletett fert6zottségét a molekuldris vizsgalatok aldtdmasztani
latszanak. Tovabbi mikro-evolucids véltozdsokat sikeriilt kimutatni egyazon egyedbdl, de
kiilonbozd idopontban és/vagy szervbdl izolélt torzsek kozott.
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EGY TENYESZJI{H-ALLOMANY BRUCELLA OVIS-FERTOZOTTSEGTOL VALO
MENTESITESI KISERLETENEK TAPASZTALATAI

Gyuranecz Miklésl, Horvath Géborz, Kreizinger Zsuzsal, Roénai Zsuzsanna3, Szeredi
Levente®, Janosi Szilard®, Makrai Laszl6, Sarkozi Rita!, Magyar Tibor', Dan Addm®, Hajt6s
Istvénz, Dénes Béla®

Bevezetés: A Brucella ovis a kosok mellékhere- és here gyulladdsat okozé baktérium.
Cél: Egy tenyészjuh-allomany B. ovis-fertdzottségtol valé mentesitése.

Moédszer: A vizsgalt dlloméany 93 tenyészkost és ~2400 anyajuhot szdamlalt. A B. ovis-
fertozottség felszamoldsa (mentesités) érdekében a kosokat 30-40 naponként janudr és
augusztus kozott klinikai €s szerologiai (ELISA) vizsgdlatoknak vetettiik ald. A szeropozitiv
allatokat az oktdberi kényszervagdsig az dllomanytdl elkiilonitve, egy masik telepen hizlaltdk.
Tizennégy levagott, szeropozitiv dallat mellékheréjébdl és heréjébdl koérbonctani és
bakteriologiai vizsgalatot végeztiink. A homogenizdlt mintdkbol 1% élesztokivonatot
tartalmazé véres agaron, 10% juhsavo tartalmi TSA tdptalajon €s Brucella-szelektiv agaron
baktériumizolédldst végeztiink. A kitenyészett torzseket bakteriologiai modszerekkel és a
Brucella fajokat elkiilonitd multiplex PCR rendszerrel azonositottuk. A mellékherékbdl és a
herékbdl haematoxillin-eosinnal festett metszeteket készitettiink, tovabba széria metszeteken a
B. canis torzs ellen nydlban termelt hiperimmun savé felhasznédldsaval immunhisztokémiai
modszer segitségével kiséreltiilk meg kimutatni a baktériumot.

Eredmény: A havonta elvégzett szeroldgiai vizsgédlatok sordn csokkend szamban taldltunk a
pozitiv kosokat az dllomanyban (33, 6, 2, 4, 1, 0, 0). A 14 tovédbbi vizsgélatnak aldvetett
szeropozitiv egyed koziil 5-ben taldltunk csak az egyik oldali mellékherére €s herére
korlatoz6dé makroszképos elvéltozdsokat. A mellékhere feji és testi részében mogyoronyi-
diényi, sziirkés-sarga higan folyé tartalmu tdlyogokat figyeltiink meg, mig a hozza tartozo
here sorvadt volt. A tobbi 9 d4llatban a mellékhere allomanya nehezen szakithatd,
kotdszovetesen atszovodott volt. Az imunhisztokémiai mddszerrel a vizsgdlt 15 eset koziil 6-
ban mutattuk ki a baktériumot intra- és extracellularisan. A 14 allat koziil 12-bdl sikeriilt a B.
ovis-t kitenyészteniink. A vizsgadlatokhoz hasznalt harom taptalaj érzékenysége azonos volt.

Kovetkeztetés: A vizsgilt tenyészjuh-allomény legértékesebb egyedei a tenyészkosok, melyek
B. ovis-mentességét a minOségi piac megkoveteli. A kordbbi vizsgédlatok tapasztalatait
kovetve a klinikai és szeroldgiai vizsgédlatokra alapozott szelekciés mentesitést végeztiink,
melynek eredményeképpen ugy tiint, hogy nyar végére sikerrel eradikdltuk a kérokozot az
allomanybdl. A szeronegativitds (mentesség) eléréséhez és fenntartisdhoz azonban a
tulajdonos egyiittmiikodése is elengedhetetlen (a beteg és/vagy szeropozitiv dllatok
kiselejtezése, a szlizkosok és a tenyészkosok elkiilonitett tartdsa, a zugkosok kizdrdsa a
tenyészetbdl). Sajnos ez nem valdsult meg minden esetben, és az Osz folyaman ismeretlen
kosok, koztiik fertdzott egyedek jelentek meg az dllomanyban.
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Debreceni Egyetem®
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Q-LAZ ELOFORDULASA MAGYARORSZAGON

Gyuranecz Miklésl, Dénes Bélaz, Hornok Sandor’ , Kovacs Péter3, Horvath Ga’lbor4, Jurkovich
Viktor’, Varga Tamds’, Szab6 Réka', Magyar Tibor', Vass Néra®, Hajtés Istvan’, Dan Addm?

Bevezetés: A Q-laz zoondzis, kérokozdja a Coxiella burnetii, Gram-negativ, intracellularis
baktérium. Kérddzokben vetéléssel, koraelléssel, terméketlenséggel jaré korképeket okozhat.
Kullancs fajok vektor szerepet tolthetnek be a betegség jarvanytani ciklusaban. Emberek a
kér6dzo allatok méhvaladéktol, tejtdl, bélsartol, vizelettdl, kullancstdl fert6zddhetnek. A
megbetegedés 4ltalaban influenzaszer(i tiinetekkel, sulyosabb esetben tiido, md; és
szivbelhartya gyulladdssal jarhat.

Cél: A hazai tejeld szarvasmarha és juhdllomdny, kullancs populédcié és kereskedelmi
forgalomban kaphat6 tejtermékek C. burnetii fertdzottségének felmérése.

Moédszer: Az orszag kiillonbozd teriiletein 15 tejeld szarvasmarha és 5 juhdllomany esetében
20 éallattél vér, koziilik 10 egyedtdl tej mintdkat vettiink, valamint a szarvasmarha
allomédnyoknal vizsgdlati anyagot gyijtottiink a tanktejbdl is. Kilenc hazai tejipari cég altal
gyartott tejtermékbdl is mintat vettiink. Magyarorszag kiilonbozo teriileteir6l 7 kullancs faj
5402 példanyat gyljtottiik Ossze a vizsgdlathoz. A vérmintdk szeroldgiai vizsgdlatdhoz a
komplementk6tési (KK) probat és az ELISA-mddszert hasznédltuk. A DNS kivonds utdn az
IST1111-es régién alapulé TagMan tipusu real-time PCR rendszert alkalmaztuk a C. burnetii
kimutatdsara a tej mintdkbol és kullancsokbdl.

Eredmény: Szarvasmarhdk esetében 19,3% és 38,0%, mig a juhdllomanyokban 0% és 6,0%
C. burnetii specifikus szeropozitivitast taldltunk a KK és ELISA vizsgalatok sordn. Az egyedi
tej mintdk vizsgalata sordn a szarvasmarha tejek 8,7%-ban, mig a juhtejek 4,0%-ban tudtuk
kimutatni a C. burnetii DNS-ét. A szarvasmarha dllomanyok tanktej mintdinak 66,7%-volt
fertozott. A 9 megvizsgalt kereskedelmi forgalomban kaphat6 tejtermék koziil 8-bol mutattuk
ki a C. burnetii DNS-€t. A kullancsok PCR vizsgalata negativ eredménnyel zarult.

Kovetkeztetés: A szarvasmarha dllomanyok Q-14z fert6zottsége magasabb, a juh dllomanyoké
pedig alacsonyabb, mint az ismert nemzetkozi atlag. Az eldbbinek oka lehet, hogy a
szarvasmarha mintdk tobbségének vizsgdlata - az ELISA moddszerhez képest kevésbé
érzékeny - KK-prébaval tortént. Hasonldan az elmult évek nyugat-eurdpai jarvdnyai sordn
tapasztaltakhoz, a kullancsok valdsziniileg hazdnkban sem jatszanak fontos szerepet a
betegség jarvanytani ciklusdban. A tej mintdk magas C. burnetii fertdézottsége, 6sszhangban
az emberi megbetegedések novekvd szamadval, felhivja a figyelmet a nyers tej fogyasztés
veszélyeire.
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KULONBOZO GAZDAFAJOKBOL SZARMAZO BORDETELLA BRONCHISEPTICA
TORZSEK FLA/GELLINJENEK VIZSGALATA HAGYOMANYOS ES MOLEKULARIS
GENETIKAI MODSZEREKKEL

Khayer Bernadett, Wehmann Enikd, és Magyar Tibor

A Bordetella bronchiseptica széles gazdaspektrummal rendelkez6 Gram-negativ kérokozé.
Kiemelt szerepet jatszik a sertések torzitd orrgyulladdsdnak és a kutydk kennel kohogésének
kéroktandban, emellett szdmos hédzi és vadon €16 emldsbdl is kimutattdk; napjainkban a
humén megbetegedésekben betdltdtt zoonotikus szerepe sem elhanyagolhatd.

A B. bronchiseptica széles gazdakore, ami egyediildlld a Bordetella nemzetségen beliil,
felveti azt a kérdést, hogy vajon létezik-e a baktérium virulencia tényezdinek gazdafaj
specifikussdga (gazdaadapticid). Vizsgdlataink sordn azt is elemezni kivantuk, hogy hogyan
képes a baktérium alkalmazkodni a kornyezet valtozasaihoz virulencia faktorai segitségével.
A fentiek megvalaszoldsara — a szdmos virulencia faktor koziil — legalkalmasabb célpontnak a
kérokozé mozgasképességéhez nélkiilozhetetlen flagellin (illetve az azt k6dold flaA gén) tiint.
A kiilonboz6é gazdafajokbdl izoldlt reprezentativ torzsek mozgasképességét hagyomanyos
modszerrel, fél-folyékony LB és MgSOy-tal kiegészitett LB tdptalajokon, 24 és 36°C-on
vizsgaltuk. A pontoltasbdl kifejlddo telepek nagysdgat milliméter pontossdggal olvastuk le. A
B. bronchiseptica torzsek molekuldris genetikai elemzését elsd 1épésben PCR-RFLP-vel
oldottuk meg, Bgll, Hincll és Mspl restrikciés endonukledzokat alkalmazva. Ezt kdvetkezden
a fobb hasitasi mintdzatokat ad6 torzseknél meghataroztuk a flaA gén részleges szekvencidjat
(1045 bp), a filogenetikai Osszefiiggések felderitésére pedig tdvolsdg matrix alapud
szamitasokat végeztiink mind nukleinsav, mind aminosav szinten.

Vizsgélataink sordn a torzsek alacsonyabb tenyésztési homérsékleten, valamint MgSO,
jelenléte mellett kevésbé voltak mozgékonyak. A motilitdsi z6na nagysdga és a gazdafaj,
valamint a PCR-RFLP tipusok k6zott nem tudtunk egyértelmu 0sszefiiggést kimutatni.

PCR-RFLP elemzésekben eddig nyolc f6 tipust irtunk le (A-H), melyek Osszefiiggésben
allhatnak a gazdafajjal; a gazdaadaptéci6 jegyei eddig elsOsorban sziik foldrajzi kdrnyezetben
mutatkoztak egyértelmiinek.

A flaA gén szekvencia elemzésével feltartuk, hogy a vizsgalt régid N- és C-termindlis
szakasza konzervativ, mig a kozbiilsd, mintegy 450 nukleotidanyi szakasz rendkiviil varidbilis
(genetikai tavolsag: 0,0-14,5 %). Ez a variabilitds aminosav szinten is jelentkezik (genetikai
tavolsag: 0,0-18,9 %). A B. bronchiseptica-nal kordbban nem voltak ismertek ilyen jellegii
adatok. Filogenetikai vizsgalatok sordn négy csoportot mutattunk ki, melyek Osszhangban
vannak a gazdafajjal és a korabban leirt PCR-RFLP tipusokkal.

Vizsgélataink ramutatnak arra, hogy a hagyomanyos moédszerek (pl. motilitds vizsgalata fél-
folyékony taptalajban) nem alkalmasak a gazdaadaptécié vizsgalatdra, a molekularis genetikai

vizsgalatok azonban mar elegendd adatot szolgéltathatnak ennek tanulményozéasahoz.

Munkénkat az OTKA K83332 sz. palyazata timogatta.
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LUDEREDETU ELTERO PATHOG/ENITASI’J PASTEURELLA MULTOCIDA TORZSEK
VIRULENCIA GENJEINEK VIZSGALATA

Varga Zsuzsanna', Volokhov, Dmitriy2, Sellyei Boglérkal, Ivanics Eva® és Magyar Tibor'

A Pasteurella multocida baktérium korokoz6 képessége madarakban igen valtozo, a
tilheveny lefolyasu baromfikoleratdl a kevéssé silyos tiineteket mutatd idiilt pasteurelldzis
kivéltasdig terjed, ill. klinikai megbetegedést nem mutaté allatokbdl is kimutathat6. Evek 6ta
foly6 vizsgalataink célja a lddbdl izoldlt eltérdé virulencidju P. multocida torzsek minél
sokrétlibb Osszehasonlitdsa a pathogenitisban szerepet jatszé elkiilonitd bélyegek,
sajatossagok feltardsa céljabol. Az eltérd virulencidval rendelkezd torzsek -elkiilonitése
napjainkig megoldatlan, sokszor kisérleti allatfertdzés segiti, de az izoldtumok egereken
mutatott kérokozé képessége csak tdjékoztato jellegli, nem pontosan felel meg a madarakban
mutatott pathogenitdsnak. Az elmult évek vizsgdlatai sordn szamos gén keriilt a kutatok
latéterébe, amelyek esetleg szerepet jatszhatnak a torzsek korokozo képességének
1étrejottében. Ez utdbbiak jelenlétét vizsgaltuk ludizolatumaink esetén.

A P. multocida torzsek jellemzése sordn meghataroztuk azok alfajét, buroktipusat, Heddleston
féle szomatikus szerotipusat, a szénhidratok bontdsdn alapulé biotipusét, toxintermeld
képességét és a ptfA gén alléltipusit. Utobbi egyik tipusdnak eléforduldsat jellemzOnek
taldltuk a perakut kolerds megbetegedést okozd torzsek elkiilonitésekor. A perakut
baromfikolera esetekbdl izoldlt torzsek a kiilsO0 membréanfehérjéik rajzolata alapjén is
elkiilonithetok voltak a tobbi torzstél ¢€s azonos jellemzOokkel birtak. Ezek a
hagyomanytiszteletbdl 1étezésiiket elsOként felvetd kutatordl elnevezett un Szécsényi tipusu
izolatumok egységesen arabinézbontdk, ,,A” buroktipus, Heddleston 1 szerotipus jellemzi
Oket, A tipusu ptfA gén allélvaridnssal rendelkeznek A thdF, atpD és sodA gének
szekvendldsa megerdsitette, hogy a heveny kolerds esetekbdl izolélt azonos jellemzdkkel bird
torzsek egységesek, és a P. multocida ssp. gallicida referens torzzsel nagyfoku hasonldsagot
mutatnak.

A pathogenitassal ezideig kapcsolatba hozott toxA, pmHAS, hsfl, nanB, nanH, hgbA, fcbD,
hgbB, fimA, pfthA, tbpA és ptfA gének vizsgélataval kivantunk kézelebbi magyarazatot kapni
az izoldtumok virulencidjara ill. az un. Szécsényi tipusi torzsek fokozott kérokozod
képességére. Eltérd szerologiai €s biokémiai jellemzOkkel rendelkezd ludizoldtumok
,virulencia gén mintazatat” vizsgédltuk. A Szécsényi tipusu izolatumokndl a nanB és nanH
gének nem adtak reakciét a PCR vizsgalatban, de ugyanezt a reakci6t mutatta a kevéssé
pathogén maltézbonté P770 izoldtum is. Utébbi izoldtumunk a Szécsényi tipusu torzsek
mellett ugyancsak egyediiliként tartalmazza a ptfA gén A alléltipusat, és csirkefert6zési
kisérletben igen j6 védelmet ad a Szécsényi tipusu torzs okozta fert6zéssel szemben. Az fcbD
és a pthA gén elkiilonitette az F buroktipusu torzseket, mig a tbpA gén vizsgalataval
elkiilonitettiik a Pasteurella multocida ssp. septica izolatumainkat.

Vizsgdlataink eredményét Osszegezve megallapithatjuk, hogy a P. multocida torzsek
pathogenitdsaval kapcsolatba hozott 12 ,virulencia gén” jelenléte vagy hidnya nem adott
kizéar6lagos elkiilonité modszert a keziinkbe a Szécsényi tipusu torzsek felismerésére és gén
szinten nem szolgdlt kozvetlen magyardzattal a Szécsényi tipusd izoldatumok fokozott
koérokozé képességére.
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ELTERO JELLEMZOKKEL BIRO A:1 SZEROTIPUSU PASTEURELLA MULTOCIDA
IZ/OI,ATUMOK KOROKOZO KEPESSEGENEK VIZSGALATA CSIRKEFERTOZESI
KISERLETBEN

Varga Zsuzsannal, Horvath Ern62, Ivanics Eva3, Sellyei Boglérkal, Fabidn Katalin® és
Magyar Tibor'

A baromfikolera oktandt tanulmédnyozva leggyakrabban A buroktipusi, 1-es Heddleston
szerotipust Pasteurella multocida torzsek fordulnak eld. Az Orszdgos Allategészségiigyi
Intézet 2005-2010 kozotti vizsgdlati anyagat attekintve a baromfikolerds esetek
haromnegyedébdl azonos jellemzokkel bird torzstipus, az un. Szécsényi tipusu torzsek
keriiltek kimutatdsra. Ugyanakkor tapasztaltuk, hogy az ezen torzsekre jellemzd A:l
szerotipuson belill eltér6 virulencidval rendelkezd izoldtumok is megtalalhatok voltak,
amelyek ezzel parhuzamosan eltéré biokémiai és genetikai jellemzokkel is rendelkeztek.

A csirkék fert6zéséhez 3 altalunk izolalt és eltérd tulajdonsdgokkal rendelkezd izolatumot,
valamint az ismerten patogén, a vakcina hatékonysagi vizsgélatokndl fert6zésre hasznélt X-73
referens torzset hasznaltunk. A P544 izolatum a Szécsényi tipust torzsek csoportjaba tartozik,
a P964 septica alfaji, mig a P770 malt6zbont6 képességével és csokkent virulencidjaval tlinik
ki. Utébbi jellemzdje, hogy P. multocida izolatumaink koziil mindeddig csak ebben mutattuk
ki a Szécsényi tipusu izoldtumokra jellemzo ptfA alléltipust.

Az elsé kisérletben a fert6zéshez 10 hetes SPF csirkéket hasznaltunk, izolatumokként 6
higitdssal 5-5 dllatot im mellizomba oltottunk. Az elhullott allatokbodl visszaizolaltuk a
Pasteurella multocida torzset, és meghataroztuk az LDsp-et, amely a kdvetkezOképp alakult:
P544: 18 csira X-73: 40 csira P964: 2000 csira

A P770 izoldtummal oltott dllatok nem betegedtek meg. A tiinetmentes csirkéket a fertozést
kovetd 21. napon im fertéztiikk a P544 izolatum 110 csirdjaval és itt az elhulldsok alapjan az
50%-os protektiv dozist hataroztuk meg, amely 340 csirdnak adédott.

A masodik kisérletben a P770 izolatum véddhatdsat tanulmédnyoztuk. Csoportonként 20-20
db. 9 hetes SPF csirkét fertOztiink, 1 csoportot im oltottunk P770 levestenyészet 6x10’
csirdjdval, a méasodikat 3x10’ csirdval a két szem kotéhartydjara cseppentve és a harmadikat
3x10% csirdval itatdssal. Az éllatok hdrom hétig tiinetmentesek voltak. Az oltast kovetd 21.
napon minden allatot im fertdztiink 18 csira P544 torzzsel, majd a megfigyelési idészak 10
napja alatt kovettiik az elhulldsokat. Az im oltott csoportban megbetegedés sem fordult eld, a
szem kotOhartyara fertézotteknél 17/20, az itatottakndl pedig 15/20 volt az elhulldsi ardany. A
szentinel allatok mindegyike elhullott, a 10 kontroll allat koziil 6 hullott el, 3 pedig
nagybetegen keriilt kiirtasra.
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BARQMFIB()L IZOLALT PASTEURELLA MULTOCIDA TORZSEK ANTIBIOTIKUM
ERZEKENYSEGENEK ALAKULASA 2005-2010 KOZOTT

Varga Zsuzsanna', Juhdszné Kaszanyitzky Eva’, Sellyei Boglérkal, Ivanics Eva® és Magyar
Tibor'

Osszesen 220 baromfibdl szarmazé Pasteurella multocida izoldtum antibiotikum rezisztencia
mintdzatit vizsgdltuk a 2005-2010 kozotti 1ddszakbol. Az antibiotikumok koziil az
aminogliikozidok csoportjdbdl az apramycin és a neomycin, a makrolidok koziil az
erythromycin és a tulatromycin, a quinolon/fluorquinolon szarmazékok koziil az oxolinsav,
majd helyette a nalidixsav, a flumequin és az enrofloxacin, a penicillin szarmazékok koziil a
penicillin és az amoxicillin/klavuldnssav kombinécid, a szulfonamidok koéziil a szulfonamid
300 és a szulfonamid/trimetoprim kombindcid, a tetracyclin szarmazékok koziil a tetracyclin
€s a doxicyclin, a fenikol szarmazék florfenicol, a lincosamid csoportba tartozé lincomycin és
a glikopeptid csoportba tartoz6 vancomycin keriilt vizsgdlatra. Utébbi 2 antibiotikummal
szemben a Pasteurella multocida természetes rezisztencidval rendelkezik, vizsgédlata a
baktérium identifikdldsahoz biztosit értékes adatot.

Diagnézis szerint csoportositottuk az izolatumokat és megkiilonboztettiik a baromfikolerat és
az atipikus pasteurellozist okoz6 izolatumokat. A baromfikolera csoporton beliil
elkiilonitettiik a heveny, nagy veszteséget okoz6 ugynevezett Szécsényi tipusu torzseket az
egyéb baromfikolerdt okoz6 izoldtumoktol. A Szécsényi tipusui izoldtumok antibiotikum
érzékenységét vizsgalva 2 csoportot tudtunk megkiilonboztetni: a 2005-2006. és a 2007-2010.
kozott kitenyésztett torzseket. A 2005-2006. években nagyszamban taldltunk tobbszordsen
rezisztens izolatumokat, amelyek 3-5 antibiotikum csoport 5-10 hatéanyagédval szemben is
rezisztencidt mutattak (atlagosan 2,87 antibiotikum csoport elleni rezisztencia/izolatum), de ez
a sajatossdg visszaszorult 2006. végére és a késdbbi izoldtumok kevesebb antibiotikumra
voltak rezisztensek (1,72 rezisztencia/izoldtum). Ezzel egyidejiileg valamennyi izoldtum
rezisztenssé valt a quinolonszarmazékokkal szemben és a Szécsényi tipusu izolatumok szama
mintegy 50%-kal csokkent. A nem Szécsényi tipusu kolerdt okozé torzsek és az atipikus
pasteurellozist okozd torzsek kozott nem tudtunk kiilonbséget tenni az antibiotikum
érzékenység tekintetében sem. Ezek az izoldtumok vagy minden vizsgdlt antibiotikum irdnt
érzékenyek voltak (28/80) vagy maximum 2 antibiotikum csoporttal szemben mutattak
rezisztenciat és az izoldtumok szdma sem mutatott csokkenést az i1do fliggvényében. A
“fajspecifikus” vancomycin rezisztencia in vitro vizsgédlatban 7 Szécsényi tipusd torzsnél
érzékenységre valtozott.

Kiilon tanulmédnyozva a kisszamud vadmadarbdl szarmazo izoldtumot, a facan eredetli torzsek
mindegyike pasteurellozis diagndzissal keriilt kitenyésztésre. A 6 izolatumbdl 4 minden
vizsgalt antibiotikum irdnt érzékeny volt, mig 2 quinolon rezisztenciét, ill. erythromycin és
apramycin rezisztenciat mutatott. A vadkacsabdl szarmazo 8 izolatumbdl 5 Szécsényi tipusu
volt, mig 3 a vadmaddr eredetiinek tartott azonositatlan buroktipusi Heddleston 7
szerocsoportba tartozott. Csak 1 t0késréce torzs volt érzékeny minden antibiotikum irdnt, s 2
kivételével valamennyi quinolon rezisztens volt, amelyekbdl 3 erythromycin, 2 apramycin,
mig 1 szulfonamid rezisztencit is mutatott. Erdekességiik, hogy 3 vadkacsibél szdrmazé
Szécsényi tipust izoldtum ugyancsak in vitro vancomycin érzékenységgel rendelkezett.
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AZ ESCHERICHIA COLI T22 TNORZS (O157:H43) CITOLETALIS DUZZASZTO TOXIN
(CDT-V) OPERONIJA P2-SZERU PROFAGBAN FOGLAL HELYET

Svab Domonkos, Té6th Istvan

Bevezetés: A citoletdlis duzzaszt6 toxinok (CDT) a ciklomodulinok prototipusai, operonjaik
(cdtABC) szamos Gram-negativ patogén baktérium genomjiban megtaldlhatok. Escherichia
coli-ban a CDT 06t genetikai varidnsit (I-V) azonositottdk. Irodalmi adatok szerint a hirom
génbdl allé cdt-V operon kozvetlen kornyezetében P2-fag-szerli génszakaszok taldlhatok,
azonban a kozolt hatdrold szekvencidk hossza nem haladja meg az 1 kb-t.

Célkitlizések: A T22 jelzésti atipusos E. coli O157:H43 torzs cdt-V operonjénak és az azt
hatarolé szekvencidk megismerése, és az igy felderitett jellegzetes régiok elterjedtségének
monitorozdsa, valamint a P2-szer(i profdg indukalhat6sadganak vizsgalata.

Anyag és modszer: Kozmid klonkonyvtarat hoztunk 1étre (pWEB TNC Cosmid Cloning Kit).
A CDT-V pozitiv klénokat PCR-rel sziirtiik. Meghatdroztuk a cdt operonnak és hatirol6
régidinak nukleotid Osszetételét (BayGen Intézet, Szeged). Munkdnk sordn SOLiD 4,
IonTorrent, és Sanger-féle didezoxi-nukleotid moédszert alkalmaztunk. Jellegzetes hatdrold
génszakaszok jelenlétét PCR-rel vizsgaltuk nyolc CDT-V-hordoz6 egy-egy CDT-I, CDT-III
és CDT-1V pozitiv, tovabba nyolc CDT-negativ E. coli torzsben. Fagindukcids kisérleteket
Mytomicin C-vel végeztiink.

Eredmények: A cdt-V operont egy 32,3 kb hosszusdgu, legnagyobb hasonldsdgot az L.-413C
jelzésti P2-szerti faggal mutatd profdg tartalmazza. A cdt-V operon a profag TO régiéjaban
foglal helyet. A profag szekvencidjdnak G+C tartalma 54%, mig cdt-V operon G+C tartalma
43%. A cdt-V operon kornyezetében 1€vé profag gének / orf-ek csak a CDT-V pozitiv
torzseket jellemzik. A gpC gént csak az atipusos E. coli O157 torzsek hordozzdk, a gpQ egyik
szakaszat pedig csak a T22-hoz hasonléan O157:H43 szerotipusu torzsekbdl mutattuk ki. A
T22 torzsbdl litikus fagot nem sikertilt izoldlni.

Kovetkeztetések: Az E. coli P2-szerli profagjainak TO régidjaban eddig a CDT-V az egyetlen
igazolt virulencia-faktor, mely eredményeink €s az irodalmi adatok alapjan ilyen genetikai
kornyezetben fordul eld. A G+C %-beli eltérés arra utal, hogy a CDT-V beépiilése a fagba
viszonylag késdi evolicids esemény lehetett. A szekvencia adatok mellett a fagindukcids
kisérletek sikertelensége azt mutatja, hogy ez a P2-szerli fig a T22 kromoszéméba tortént
integracidjat kovetden temperdlodott. A kiillonbozd szero- €s patotipusi CDT-V-hordozé
torzsek esetében a profiag-szekvencidk eltérnek egymastol, jelezve, hogy a P2-szerli fagok
adaptalodtak a kiilonboz6 baktérium gazdikhoz.

Koszonetnyilvanitds: A szekvencia analizisben nyujtott segitségért koszonetet mondunk

Maréti Gergelynek és Horvath Baldzsnak (BayGen Intézet, Szeged). Munkdnk az OTKA
(K81252) tamogatasdval valdsult meg.
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ESCHERICHIA COLI REFERENCIA KOLLEKCIO (ECOR) LIZOGENITASA ES
LITIKUS FAGJAI

To6th Istvan

Bevezetés: A bakterriofagok (fagok) a bioszféra legelterjedtebb replikonjai. A fagok a
baktériumok genomjdba integralodva temperalt fagként (profig) vagy litikus fagként
fordulnak eld. A fagok szamos esetben vektorai a kiilonb6zd virulencia faktorokat kodold
géneknek, s ezért kiemelkedd szerepet jatszanak a pathogén baktériumok evolicidjaban.

Cél: Az Escherichia coli fajt reprezentdlé referencia kollekcié (ECOR) lizogén statuszdnak
vizsgalata az E. coli O157 7specifikus” profdg gének monitorozdsaval. Litikus fagok
izolalasa, a fagok baktérium gazda specificitdsanak meghatdrozasa és morfologiai jellemzése.

Moédszer: 12 Sakai O157:H7 fag (SP) marker génjének monitorozdsa multiplex PCR-rel.
Fagindukcids kisérletek végzése. Litikus fagok izoldldsa, propagéldsa, a fagok baktérium
gazda spektumdnak vizsgdlata ,,spot” mddszerrel. Elektron mikroszképos vizsgalatok.

Eredmény: A 72 ECOR torzsbol 66-ban fordult el6 SP gén, a gének szama 1 és 5 kozott
véaltozott. 15 ECOR torzsbdl izoldltunk litikus fagot. Eltérd filogenetikai csoportokbdl
szarmazd oOt, a C. rodentium ICC 169 torzset is oldd fagot jellemeztiink. Morfoldgidjuk
alapjan 4 ECOR eredetli fag Myoviridae-nek bizonyult és egy fag besoroldsa tovabbi
vizsgalatot igényel. A litikus fagok baktérium gazda specificitdsa eltért, de mindegyik jol
szaporodott egy S. sonnei torzson is. Transzmisszids elektron mikroszképpal demonstraltuk
egy litikus fagnak a propagélé baktériumhoz valé tapaddsat és penetraciojat.

Kovetkeztetés: Az ECOR torzsek jelentds lizogenitasat figyeltilk meg. Az izolalt litikus fagok
tovabbi jellemzése kiilondsen indokoltnak tlinik.

Ko6szonetnyilvanitas: OTKA (K81252)
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